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Podstawe przysotowania recenzji stanowi pismo BN/G/26 2 dnia 11 marca 2026 roku skie-
rowane preez Dyrektora Instytuty Zootechniki —Paistwowego Instytuty Badawezeoo w Balicach,
dr. inz. Tomasza Jacka. Praca doklorska Pana mgr. inz. Dawida Stomiana zatgtutowana Ocena war-
tasci hodowlanef bydla przy zastesowaniu modelu fednostopniowego powstala pod kierunkiem
promaotora—prol. dr hab. Jeanny Szudy oraz promotora pomocniczego—dr. ing. Racpra Tukowskicao.
Postepowanie w sprawie o nadanie stopnia navkowego doklora realizowane jest w dyseyplinie
eootechnika i rybacturo,

Rozprawa doktorska mer, inz. Dawida Slomiana zostala pregeotowana w formie cyklu ceterech
publikacji naukowych, = ktdryeh jedna ukazala sie w wmanym crasopismie « listy JCR: Genelics
Selection Evolution, a kolejna zostala przyjeta do druku w renomowangm czasopiémie z lej samej
listy: Annals of Animal Science. Sa to periodgki o wyzokim wepdlezynniko wplpun i veruntowanej
renomie w deiedznie zootechniki i rybactwa, Dwie pozostale prace udostepnions jako nierecenzowane
preprinty na platformach Research Square oraz bioRxiv. Baczna warloét wskagnika Impact Factor prac
wehodeacych w sklad cyklu wynosi 6,4, a liczba punkiow sgodnie 2 wykazem crasopism naukowych
Ministerstura Nauki 1 Szkolnictwa Wyszego wynosi 2400 W kazdym artpkule Doktorant pelni role
plenszego autora, co potwierdza jego samodeielnoéd badawezg. Deklarouany whiad Pana mer. ink.
Dawida Stomiana w powstanie poszezeedlngch prac ma charakter wiodacy, Na seczepdlne podkresle-
nie zastuguje udzial Doktoranta we wepéhworzeniv metodyki badaweze], preeprowadzeniu analiz,
a lakie pregootowaniu manuskryplou. Swiadezy to o dute] dojrzalodet naukowej oraz samodzielnoged
w organizacji warzzlalu badawzego. Towarzyszacy dysertacji syntetyezny tekst porzadkuje 1 spaja
catodd malerialy, preedstawviajac tearetyezne podstaury, uzasadnienie wybory problemu, struktuee
programu badawezego orae ghwne wniozki, Dokumentacja jest kompletna, a calosé preyootowana
preejreyscie.

Oceny dokonano na podstawie epzemplarza rozprawy doktorskiej obejmujace] autoreferat
stanowigey synteze wekazangch pourgiej publikacji. Na autorelerat sklada sie b1 stron, podzielonpch
na rozdzaly zgodnie ze standardami dla tego typu opracowan, 4. wprowadzenie, cel badan, hipotezy
badawcze, material i metody, oméutienie wynikdw przeprowadzonych badan wraz 2 dyskusja, wnioski
oraz pismienniciwo. W rozdziatach Cel badani orax Hipotezy mer. ini. Dawid Stomian jasno formuluje
ulowny cel pracy oraz cetery hipotezy badawcee nawigzujace do wpzwan metodologicanyeh § obli-
czenjowych wskazanych w rozdzale Wetep i awigzanyeh 2 wdrokeniem modelu jednostopniowego
w krajowej ocenie wartoéel hodowlanej bydta, Glowna czeée rozprawny doktorskiej stanoui omowiende
czlerech publikacji naukowych (P1-P4) wehodzacych w sklad cyklu pod wspdlngm ttutem Ocena
wartosci hodowlanef bydla prey zastosowaniu modely fednostopniowego. Pewien niedospt poz-
stawia jednak miezlodé ropdeiatow Materialy | metody oraz Wuniki | duskusje autoreferatu, kiére
momentami wymagaja od czytelnika sipgnipcla do oryeinalnyeh artykuléu dolaczonych do dysertacii
w celu pelnego zrozumienia prezentowanych tredci. Bibliogralia zawarta w rogprawie doktorskief lezy
51 pozyeji, 2 kioryeh wickszodé stanowig eytowania innyeh prac naukowych, a takie instrukeje specja-
listycznych programow kemputerowych wykorzystanych w badaniach. Prawie polowa cytowanych
pozycit pochaodzi z lat 2018 § pagniejszych, co potwierdza aktualnos¢ pregwolane] literatury. Dodatkowno
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ur autoreleracie zawarte g streszesenia w jezyku polskim i angielskim, kidre swiefle preedstawiaja
gloume zalozenia, metodyke oraz wyniki badan. Istotna czefela rozprawy doktorskiej =3 zalaczniki,
obejmujace kopie artphulow naukowych stanowiacych podstaws ocenlanej pracy oraz eéwiadezenia
autorskie wspalautordw opublikowanych prac naukouych wehodzacych w sklad cyklu publikacji.
Wazystkie prace sa wepdlautorskie, a rola poszezegdlngeh wspdlautorow wr powstaniu prac zostaka
okreglona w zalaczonpch ofwiadereniach wspdlautora.

Tematyka rozprawy jest aktualna i istotna z punktu widzenia zootechniki, a podjete zacadnienia
wipisttja sie w Swiatowy nurl badan dotyesaeyeh oceny wartoder hodowlanej bydla. Dynamiczny
rozwdj genomiki oraz upowszechnienie genotypowania awierzat w skali calych populacji hodowla-
nych stworzyly polrzebe opracowania metod statystycznyeh integrujacych informacje fenotypous,
rodowrodownsyg i genomows w jednym spéjngm modelu. Odpowiedzig na to sapotrzebowanie jest
model jednostopniowy (sinale-step model), ktdry w clagu ostatnie] dekady zpskal status preferouwanego
narzedeia oceny wartodcl hodowlanej bydla mlecinego w wielu krajach. Jego zasadnicea zaleta jest
moiliwede jednoczesnego szacowania genomowo wemocnionych wartoéel hodewlanych {genomically
enhanced breeding values, GEBV) zartwno dla osobnikow genotypowanych, jak I niegenotypowanych,
bex koniecmesded stosowania procedury dunetapowsj, co eliminuje trudnoscl apigeane @ preeplywem
informacii miedzy etapami obliczen.

Implementacja modelu jednostopniowego w rutynowej ocenie wartoéei hodewlanej wiade
sie ¢ licanpmi wyzwaniami metodoloicanymi § obliczeniowymi. Ze wzeledu na bardzo dua licebe
seacowanych, wzajernnie skorelowanych elektdu, standardows metody rozudazpwania ukladow row-
hafi jest iteracyjna metoda eradienty spreezonego ¢ prekondyejonowaniem (preconditioned conjugale
gradient, PCG). Szybkoét ehieinogel oraz liczba iteracji maja istotne znaczenie praktpcme, a ich analiza
stanowi ghowny cel pierwszej publikacii cyklu (P1). Autorzy wykazali, e glebokosc rodowodu istotnie
wplywa na tempo zhieznodci modelu jednostopniowego SNP-BLUP: zhitr danych 2 rodowodami
zredukowanymi do 5 pokolen osigeal zbieinoéc dunkrotnie seybeiej niz zbidr pelny. Prositabym
o wyjasnienie rozbietnodel migdzy lacena liczbg zwierzat w rodowodzie pelnym podang w tabeli 1
(8451 B0Y) a wartoéeia podana w tekécie publikacji P1 (8461 877), a takie o oméwienie liczebnosct
59242 G P w kontekécie 70 134 zoenotypowanych krdw. Wyniki pracp P1 dostarczaja cennych
wskazdwek prakiycznych dotyczacych oplymalizacji konfipuraci modelu na etaple jego wdratania

Rluczowrym zagadnieniem prakiycenym jest zarduno wyhdr wariantu modelu jednostopnio-
wego, jak 1 walidacja trafnogei predykei wantodel hodowlane). Zagadnieniu temu podwiecona jest druga
publikacja cyklu (P2), w kidrej pordwnano rdzne wartanty jednocechowych modeli jednostopniowych
z wykorzystaniem oprogramowania MIXBLUP, obejmujace dwa podejécia réinigee ste wladciwoéciami
obliczeniowymi: G-BLUP | SNP-BLUP. Wyniki wekazuja, e zardumno wybér modelu, jak i sposdb
doboru osobmikéw rdzeniowych dla algorytmu APY (aleorithm for proven and young) maja istotne
waczenie dla jakoScl predykeii § rankingdw buhajour Jest to szezepdlnie waine @ hodowlanege punkiu
widzenia, pdyi buhaje 2 caoldwki rankingu =4 najszerze] wygkorzpstywane wr rozrodiie. Attorzy wiykazali,
e ranking 50 najlepszych buhajow rdini sie miedey pordwnyuwanymi modelami, a stosowanie scena-

riusza APY z zaledwie 3000 zierzal referencyingeh prowadzito do wyrainego spadku dekladnoée
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predykeji w pordwnaniu ¢ pozestalymi wariantami. Prosilabym Dokloranta o wzasadnienie pregjecia
progu 3000 zwierzat referencyjnych, ponitej kiérego pogorszenie wynikow staje si¢ istotne, a takde
o wskazanie sposobu wyznaczania optymalnej liceebnosal tej grupy w prakiyee. Zwracam ponadto
uwage, ze W ostateczne] wersjl publikacji P2 naley uzupelnié w deklaracji CRediT brakujaceso autora,
ktdrym jest dr ing. Kacper Zukowski.

Padjete badania metodologiczne uzupelnia trzecia publikacja (P3), w ktdrej poréwnano dwa
programy obliceeniowe powsszechnie stosowane do szacowania wartesct hodowlanej bydla mlecznego:
MIXBLUP oraz BLUPFS). Oba narzedsia zastosowano do ssacowania wartoscl hodowlane] wysokosci
w krzpiu prey roingeh zbiorach osobnikowr rdzeniowych. Uzpskane korelacje migdzy predykcjami
opartymi na pelnym i okrojonym ehiorze danych byly wysokie (0,89—097), a rankingi 50 najlepszpch
buhajiw pozostausaly stabilne niezaleinie od zastosowanego oprogramowania. Praca ta dostarcza
obiektywnych preestanek do wyboru platformy ebliczeniowej 2 nusglednieniem efektyumosci obli-
ceeniowej, kosztow licencii § zakresu motliwoscl modelowania, Zwaiywszy jednak, e artykul P3 jest
dostepny wylacnie w formie nierecenzowanego preprinty, konieczna jest jeo staranna korekta przed
rlozeniem manuskrpptu do recenzowanego periodyku. Wyjagnienia wymaga w szezepdlnoded rok
urodzenia buhajow walidacyingeh: w rozdziale Matertaty § metody podano lata 2014-2017, natomiast
w tabelach 91 10 {tabele 2 1 3 w P3) louruja lata 2003 -2017. Uwage zuwracaja ponadto wysokie
wartoéel punkiu przeciecia (I} w scenariuszu 2 aprogramowaniem BLUPFO0 § wszystkimi buhajami
dysponujacymi pseudo-fenotypami. Wartodel te wyragnie odbiegaja od pozostalych scenariuszy, a Autor
nie komentuje tef anomalii ani nie wyjasnia jej prawdopodobnej prayezyny. Poniewaz wartoéc hy
wskazije na systematyezne przesunigcie skali miedzy predpkcjami @ pelnego i okrojonego zbioru
danych, wyniki vzyskane w ym konkeetngm scenariuszo wymaeajg omowienia. Publikacja P3 nie
zawviera ponadio zadnej wzmianki o czasie obliczen ant zuzyciu pamieci, choé efektyumosé obliczeniowa
nalezy do kluczouryeh keyteridw wybory oprogramowania wymienionyeh w podsumotwaniv; rasadne
byoby wupelnienic manuskrgptu o stosouwne dane w tym zakresie. Pewien niedogyt pozostawia
krotka dyskusja, ki6ra moglaby zostad szerzef romwiniela, zuwlasacza w kontekscie interpretacii wynikéw
i ich odniesienia do dotychezasownyeh doniesien literaturowych. Sprawdzenia wymaga rowniez wykaz
piémienniclura | spajnoéd eytowar w tekécie: pregkladowo, w lini 101 manuskryptu P3 przguwolane
jest grodio "Misstal. 20067, kiore nie Geuraje w wykazie pidmiennictwa.

Ciwarta publikacja cyklu (P4) podejmuje zagadnienie modelowania brakujacpch przodkéw
w rodowodach — istotny problem prakiyezny napotykany podezas szacowania wartofei hodowlane].
Pordwnano trey strategie postepowania; (1) surowy rodowdd z nievzupelnionymi brakami danyeh,
(2} brakujgce dane reprezentowane przez grupy genetyezne zdefiniowane na podstawie roku urodzenia,
phei | kraju pochodzenia, oraz (3) brakujace dane reprezentowane przez metazalogyeiela praypisaneco
do grupy genelyezne) vwzeledniajacej cenomowe spokrewnienie osobnikdw. W badaniach zastoso-
wano jednostopniouy model SNP-BLUP z regresja liniowa na prébnych udojach, Wyniki wskazuja,
e maczenie wyboru strategll modelowania brakujacych przodkdw rodnie wraz ze werostem ich
odsetka w rodowodzie, pray cogm podejécia oparte na grupach genetpenpch | metazakoipcielach

daja zblizone oszacowania GEBV. Niemnigj jednak, jako preprint udostepniony na platformie bioRxiv,
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artykul P4 wymaga przed skierowaniem do recenzowranego czasopizma starannej korekty redakeyjne;
I merptoryeznej. Zastrzezenia budel w szezegdlnodel opis walidacji w odniesieniu do podeialy na
laktacje: w linjach 146 i 156 manuskryptu P4 Autorzy optsuja rysunek 4 jako podeelony wedhug
scenariusea, plel, laktacii | statusu genotypowania (divided by scenario. sex, parity, and genolyping
status). Tymezazsem walidacia przeprowadzana jest na GEBVL — wartoéel hodowlanej bedacej kom-
binacja GEBVI dla trzech laklacji GEBVE = 05 - GEBV1 + 03 - GEBV2 + 02 -GEBVS
(linia 117), a rysunek 4 zawiera podzial wylacznie wedlug plei i stalusu genotgpowania. YWymienienie
laktaci jako zmiennej podzialu stanowi blad | powinno zostac usuniete lub wyjadnione. Drobne uwagi
dotyeza literdwek i niespojnosci w eygtowaniv literatury: ujednolicenia wymaga skeot P_Real [ P_real
slosowany wymiennie w liniach 76, 78 i 81, a literdwke w linii 174 (GEBSs) naledy poprawic. Ponadto
wr linii 55 manuskryptu pregwolane jest frédlo "Rudinov et al, (20227, ktdre nie Bouruje w wykazie
piémiennictwa. Podobnie jak w publikacji P3. dyskusja jest stosunkowo krotka | moglaby rostad szerzef
roweinicta,

Podsumounsjae, cztery publibacie tworzg spajng, logicenie powiazang calosd badawez, kiora
w spastb weszechstronny i oryeinalng preedstawia kKluczowe wypwania metodologicene | obliczeniowe
mwigzane z wilrodeniem modelu jednostopniowego w krajowej ocenie wartoéel hodowlanej bydka
mlecznego, Praca stanowi istotny whklad ue obszar zootechniki 1 genomiki hodowlanej. odpowiadajac
na rzeczywiste potrzeby krajowych centréw oceny, a jef wyniki znajdujg bezpoérednie zastosowante
w optymalizacji procedur obliczeniowych stosowanych w Polsce § innyeh krajach europejskich. Oce-
niana rozprawa doktorska mer. inz, Dawida Stomiana zatgulowana Ocena warteéct hodowlanef bydia
prey zaslosowaniu modelu jednostopriowego spelnia wseystkie formalne 1 mergtoryeme kryteria
stawiane rozprawom doklorskim 1 odpowiada warunkom okreslonym w art. 187 ustawy 2 doia 20 lipea
2018 r.— Prawo o Szkolnictwie Wyisapm i Nauce (Dz. UL z 2024 1. poz. 1571). W zwigzku 2 powyiseym
wnogze do Rady Naukowej Instytute Zootechniki —Panstuwowego Instytutu Badawczeso w Balicach
o dopuszezenie Pana mor. ing. Dawida Stomiana do dalszpeh etapdw postepourania w sprautie nadania
stopnia naukoweeo doklora.
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