Streszczenie rozprawy doktorskiej mgr Magdaleny Jankowskiej pt.:

,Zastosowanie technik biologii molekularnej w ocenie prawidtowosci kariotypu miodych

koni w Polsce”
Promotor: prof. dr hab. Monika Bugno-Poniewierska

Data sporzadzenia streszczenia: 28.05.2021

Hodowla koni w Polsce ma wielowiekowa tradycje, ktorej owocem sg uksztattowane
1 cenne rasy, takie jak konie rodzimych ras zachowawczych: konik polski, kon huculski, kon
wielkopolski, kon matopolski, kon $lagski oraz konie zimnokrwiste w typie sokolskim
i sztumskim, jak réwniez konie czystej krwi arabskiej utrzymywane mig¢dzy innymi
w stadninach w Janowie Podlaskim, Michatowie i1 Bialce.

Istotnym elementem hodowli koni jest rozrod. Poniewaz konie sg zwierzgtami dos¢
dlugo dojrzewajacymi, ocena ich wartosci rozptodowej odbywa si¢ stosunkowo poézno —
u klaczy niektérych ras nawet do 5 roku zycia. Dodatkowo, w porownaniu do innych
gatunkow zwierzat gospodarskich, konie wykazuja dos¢ niski wskaznik reprodukcyjnosci.
Procent wyzrebien u klaczy w sezonie wynosi okoto 50-60%, dlatego tez istotne jest
uzyskanie jak najwyzszego odsetka zaZrebionych klaczy. Gléwnymi nieinfekcyjnymi
przyczynami obnizenia plodnosci u tego gatunku sa anomalie kariotypu, a ws$rdd nich
najczestszymi sg zaburzenia chromosomow plci.

Do chwili obecnej na $wiecie przeprowadzono tylko jedne badania przesiewowe
dotyczace wystgpowania nieprawidtowosci kariotypu w populacji koni. Wyniki tych badan
wykazaly wystepowanie anomalii u 2% z calej przebadanej grupy zwierzat. Zostaty one
jednak przeprowadzone z wykorzystaniem technik cytogenetyki klasycznej z ograniczong
liczbg przeanalizowanych metafaz. W niniejszej pracy podjeto si¢ przeprowadzenia
przesiewowych badan polskiej populacji mtodych koni, wykorzystujac w tym celu techniki
cytogenetyki molekularnej. Pozwolito to na zidentyfikowanie wigkszej liczby nosicieli
aberracji chromosomowych, takze tych o mniejszej czgstotliwosci wystgpowania
aberrentnej linii komorkowe;.

W przeprowadzonych badaniach stwierdzono wystgpowanie nieprawidtowosci
kariotypu u 3,8% przebadanej populacji miodych koni. Ws$rdéd nich stwierdzono
wystepowanie: monosomii chromosomu X, trisomii chromosomu X, syndromu odwrocenia

pfci, strukturalne aberracje utraty fragmentéw chromosomu X, a takze zidentyfikowano



pierwszy w Polsce przypadek translokacji pomigedzy chromosomem pierwszej pary
a chromosomem X.

Wykrycie nosicieli nieprawidlowosci kariotypu w populacji mtodych koni
umozliwia ich wczesng eliminacj¢ z hodowli a w konsekwencji unikni¢cie strat
ekonomicznych spowodowanych utrzymaniem jatowych osobnikéw, podejmowania prob

zazrebien oraz leczenia.



