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osiggniecia naukowego
,Opracowanie narzedzi identyfikacji gatunkowej zwierzqt hodowlanych, towarzyszqcych
i dzikich w badaniach naukowych i aplikacyjnych na podstawie markeréw mtDNA’,
aktywno$ci naukowej, dydaktycznej, organizacyjnej i popularyzatorskiej
dr Malgorzaty Natonek-Wisniewskiej

w zwiazku z postepowaniem o nadanie stopnia naukowego doktora habilitowanego
w dziedzinie nauk rolniczych, dyscyplinie zootechnika i rybactwo

Niniejsza recenzja zostata opracowana na podstawie dokumentow przygotowanych przez

Habilitantke.

1. Wyksztalcenie i przebieg pracy zawodowej

Pani dr Malgorzata Natonek-Wisniewska jest absolwentka Wydziatu Chemii (chemia
ogélna), Uniwersytetu Jagielloriskiego w Krakowie, gdzie w 1998 roku uzyskata tytut zawodowy
magistra. Rok po ukoriczeniu studiéw, w 1999 roku rozpoczgta prace zawodowa na stanowisku
chemika w Instytucie Zootechniki - Pafistwowym Instytucie Badawczym w Balicach w Zakladzie
Immuno- i Cytogenetyki Zwierzat, przemianowanym péZniej na Dzial Biotechnologii, Immuno-
i Cytogenetyki Zwierzat. W 2004 roku na podstawie rozprawy doktorskiej pt. , Identyfikacja biatka
zwierzecego w mieszankach paszowych” wykonanej pod kierunkiem prof. dr hab. Ewy Stoty, Rada
Naukowa Instytutu Zootechniki - Pafistwowego Instytutu Badawczego w Balicach nadata mgr
Matgorzacie Natonek-Wisniewskiej stopiefi naukowy doktora nauk rolniczych w dyscyplinie
zootechnika. Bezposrednio po obronie pracy doktorskiej w 2004 roku awansowala na etat
adiunkta w tej samej jednostce, ktéra w kolejnych latach podlegata zmianom restrukturyzacyjnym
i od 2017 roku tworzy ja Zaktad Biologii Molekularnej Zwierzat. W tym samym roku (2017)
powierzono Jej funkcje zastepcy Kierownika ds. Jakosci w Systemie Zarzadzania ISO 17025 (PCA)

w Laboratorium Genetyki Molekularnej w Instytucie Zootechniki - PIB.

2. Ocena osiagniecia naukowego w rozumieniu art. 219 ust. 1 pkt 2 Ustawy z dnia 20
lipca 2018 r. Prawo o szkolnictwie wyzszym i nauce (Dz. U. 2021, poz. 478 ze zm.)

pod wspélnym tytulem ,Opracowanie narzedzi identyfikacji gatunkowej zwierzqt



hodowlanych, towarzyszqcych i dzikich w badaniach naukowych i aplikacyjnych na

podstawie markeréw mtDNA”

Zgodnie z wymaganiami formalnymi wyodrebnione osiagniecie naukowe dr Matgorzaty
Natonek-Wiéniewskiej ,Opracowanie narzedzi identyfikacji gatunkowej zwierzqt hodowlanych,
towarzyszqcych i dzikich w badaniach naukowych i aplikacyjnych na podstawie markeréw mtDNA”,
zostato przedstawione do recenzji jako jednotematyczny cykl pieciu oryginalnych rozpraw
naukowych oraz poprzedzajacego je opracowania o charakterze pracy przegladowej. Prace
oryginalne stanowigce przedmiot oceny zostaly opublikowane w latach 2013-2021,
w czasopismach indeksowanych w bazie Journal Citation Reports (JCR), tj.: Food Control (IF'2013
= 2,819), Acta Biochimica Polonica (IF'2017 = 1,239), European Food Research and Technology
(IF'2019 = 2,366), Acta Biochimica Polonica (1F'2019 = 1,42) i Genes (IF'2021 = 4, 141), kt6rych
wskazniki oddziatywania (IF) zgodnie z rokiem publikacji wynosza od 1,239 do 4,141
a sumaryczny sumaryczny IF wynosi 11,985. Na podkre$lenie zastuguje fakt, ze wszystkie prace
zostaty opublikowane w bardzo dobrych czasopismach o wysokiej wartosci Impact Factor.
Wedtug wykazu czasopism naukowych MNiSW/MEIN zgodnie z rokiem publikacji catkowita
warto$¢ przedstawionych prac wynosi 260 punktéw zgodnie z rokiem wydania. Prace te wg bazy
Web of Science byly cytowane facznie 31 razy.

Wskazniki te $wiadczg o duzym zaangazowaniu w pracy badawczej Kandydatki i wysokim
poziomie naukowym Jej dorobku. Wszystkie przedstawione prace sa wspoétautorskie, w ktérych
Kandydatka jest wiodacym, pierwszym autorem. Wktad pracy Kandydatki w ich powstanie zostat
okreslony w zakresie od 75% do 90% (odpowiednio: 1 praca - 75%, 2 prace - 85% i 2 prace -
95%), co potwierdzili pozostali wspoétautorzy w stosownych o§wiadczeniach, Stanowi to dowéd

wiodacej roli Kandydatki w wyborze problemu, planowaniu badan, opracowaniu procedur

badawczych, przeprowadzeniu eksperymentu i koordynacji badan, a takze udziale
w opracowaniu wynikéw i formutowaniu wnioskéw oraz koficowym przygotowaniu
manuskryptu.

Prace wskazane przez Kandydatke jako osiggniecie naukowe zostaty wcze$niej pozytywnie
ocenione przez niezaleznych ekspertow i znalazty uznanie oraz miejsce w nauce, co stanowi
potwierdzenie ich wartosci poznawczych i aplikacyjnych. Moja ocena ogranicza sie do wskazania
spéjnoséci oraz stwierdzenia ich znaczenia dla rozwoju dyscypliny zootechnika i rybactwo.

Przedtozony mi do oceny cykl pieciu publikacji, wskazanych przez Kandydatke jako
osiagniecie naukowe, wpisuje sie w nurt niezwykle aktualnych badan prowadzonych na $wiecie
od lat 80. XX wieku i dotyczy identyfikacji gatunkowej materiatu biologicznego. Wraz z uptywem
czasu metody te ewaluowaly a Pani dr Malgorzata Natonek-Wisniewska skupita sie nad

opracowaniem metod molekularnych rozrézniania sktadu gatunkowego tkanek zwierzecych,



wskazujac ich mozliwoéci i ograniczenia w zaleznosci od postaci badanej matrycy, problemu
badawczego i rodzaju analizy. Cel ten realizowala na podstawie polimorfizméw mtDNA
z wykorzystaniem réznych typéw tancuchowej reakcji polimerazy i sekwencjonowania
niezaleznie od pochodzenia, przetwarzania czy degradacji materiatu biologicznego.

Pierwszym podjetym przez Kandydatke zagadnieniem naukowym byto opracowanie metody
identyfikacji gatunkowej czterech podstawowych gatunkéw zwierzat gospodarskich (bydta, swin,
kur i owiec), ktérych tkanki (miesne, kostne, krew) i wydzieliny (mleko) s3 najczesciej
wykorzystywane do produkcji Zywnosci dla ludzi, karmy oraz maczek zwierzecych. Materiat
badawczy stanowity 100% maczki miesne i miesno-kostne przeznaczone do skarmiania zwierzat.
Wymiernym efektem przeprowadzonych badan bylo opracowanie metody wykrywania
specyficznego gatunkowo DNA owiec i $win na podstawie fragmentu genu kodujacego COX1
(oksydaza cytochromu C I), bydia i kur na podstawie fragmentu genu kodujacego 125rRNA
i 16SrRNA. Metoda ta jest skuteczna dla szerokiego spektrum produktéw odzwierzgcych
i umozliwia analize gatunkowa wszystkich badanych rodzajow prébek niezaleznie od stopnia
przetworzenia. Jej zaleta jest réwniez czuto$¢, gdyz umozliwia wykrycie zafatszowania na
poziomie od 0,08%.

Kolejnym problemem badawczym Kandydatki byto okreslenie mozliwosci zastosowania
mtDNA do analizy prébek ubogich w DNA. W badaniu wykorzystata fragmenty kociej i psiej sieréci
bez cebulek (H2), fragment gotowanej kosci kurzej, gesi puch, wymaz/plamy zawierajace materiat
biologiczny oraz przetworzong termicznie tkanke tluszczowa w postaci statej i ciektej. [zolacje
DNA przeprowadzita z wykorzystaniem kilku réznych zestawdéw przeznaczonymi do tego celu a
nastepnie poréwnata ich skuteczno$é. We wszystkich matrycach stezenia ekstraktu DNA
przekraczato 54 ng/ul (108 ng w catym izolacie) przy czystosci w zakresie od 1,14 do 1,92
wyznaczonej stosunkiem warto$ci absorbancji przy dtugosci fali 260nm do 280 nm. Wszystkie
ekstrakcje poddata skutecznej analizie z zastosowaniem reakcji PCR i real-time PCR i uzyskata
produkty specyficzne gatunkowo o wielko$ci charakterystycznej dla oznaczanego gatunku.
W rezultacie otrzymata produkty PCR dla wszystkich tkanek z wyjatkiem siersci pozbawionej
cebulek. Potwierdzita tym samym duza role mtDNA w analizie probek o niskiej zawartosci DNA
jadrowego. Zaproponowana przez Kandydatke metoda umozliwia analize probek surowych
i poddanych obrébce termiczno-barycznej (>133C, >3 Ba, >20 min), co czyni ja skuteczng
w oznaczaniu gatunkowosci maczek zwierzecych i produktéw spozywczych przeznaczonych dla
ludzi. Uzyskane wyniki sg rowniez bardzo istotne, ze wzgledu na ich praktyczne zastosowanie
w badaniach kryminalistycznych, poniewaz obok tresci zotadkowych, plam z krwi, pior, wiosow,
kosci stanowia najczestszy materiat dowodowy lub poréwnawczy.

W nastepnym etapie Kandydatka analizowata zaleznoéci miedzy parametrami jakosciowego

oraz ilociowego oznaczania komponentdw zwierzecych a rodzajem matrycy i rasg osobnikow,



z ktérych pozyskiwano DNA. Poréwnalta szybko§¢ i wydajnos¢ amplifikacji wybranych
fragmentéw genéw specyficznych gatunkowo w zréznicowanych matrycach, wykorzystywanych
komercyjnie, pochodzacych od kaczek i gesi oraz opracowata metody ilosciowej identyfikacji tych
gatunkéw. Na podstawie uzyskanych wynikéw stwierdzita wystepowanie zaleznosci miedzy
parametrami reakcji i stosowana matryca. Ponadto przedstawita przydatno$¢ opracowywanych
testéw do oznaczania jakoSciowego i iloéciowego DNA specyficznego gatunkowo. Wykazata zalety
testu, jego wysoka czuto$¢ na poziomie 0,01%, réwnoznaczng z 0,015ng DNA/reakcje czy 15e-4
mg piér wystarczajacych do oznaczenia jako$ciowego, co jest jedng z najnizszych spotykanych
w literaturze. Wedlug dostepnej wiedzy omawiana publikacja byla pierwsza praca
przedstawiajaca mozliwo$¢ iloSciowego oznaczenia gesi i kaczek na podstawie piér i pierza wraz
Z opracowaniem statystycznym.

Kolejna praca Kandydatki, jest konsekwencjg wcze$niejszych badan i wynika z faktu, ze
jednolito$¢ mitochondrialnej sekwencji genomu w obrebie gatunku moze zosta¢ zaklécona
wystepowaniem wewnatrzgatunkowych, kilkunukleotydowych podstawiefi w genomie,
mogacych mieé wplyw na wydajno$¢ reakcji PCR i jako$¢ produktu. Dlatego przedmiotem
dalszych zainteresowan byt fragment okalajgcy cze$¢ mtDNA kaczki pizmowej i krzyzowki, ktéry
we wczedniejszych badaniach dal mniej intensywny PCR produkt. Wyznaczona sekwencja
obejmowata fragmenty petli d, 12S rRNA i 16S rRNA i byta w 95% homologiczna z sekwencja
kaczki krzyzowki (Anas platyrhynchos) i w 98% kaczki pizmowej (Cairina moschata). Sekwencja
ta zostata zdeponowana w NCBI GenBank pod numerem GI: 2329043748. Wyznaczenie sekwencji
fragmentu mtDNA kaczki rouen pozwolito na opracowanie metody umozliwiajacej identyfikacje
DNA kaczek, niezaleznie od rasy i gatunku, z ktérego si¢ wywodza.

Nalezy podkresli¢, ze badania dr Matgorzaty Natonek-Wisniewskiej przedstawione jako
osiagniecie naukowe sa spéjne tematycznie i bardzo wazne dla rozwoju dyscypliny zootechnika
i rybactwo. Opracowane przez Habilitantke autorskie metody kontroli sktadu gatunkowego
i identyfikacji potencjalnych zafatszowan znacznie podniosto bezpieczenstwo pasz i karm dla
zwierzat, natomiast mozliwos¢ identyfikacji DNA w $ladach biologicznych zwigksza ochrong
zwierzat maltretowanych i ubijanych celem pozyskania nielegalnych produktow
pseudomedycznych. Osiagniecia te majg bezposrednie przetozenie w praktyce i s3 stosowane do
analiz wykonywanych na rzecz instytucji panistwowych i prywatnych zwiazanych
z bezpieczenstwem zywnosci, ochrong zwierzat i prawem.

Reasumujac stwierdzam, Ze przedstawiony przez dr Malgorzate Natonek-Wisniewska
cykl powiazanych tematycznie publikacji, charakteryzuje si¢ wysoka wartoscia
merytoryczna, szczegélnymi walorami poznawczymi i aplikacyjnymi, stanowi cenne dzieto

naukowe i uznaje je za osiagniecie stanowiace istotny wkiad w rozwdj dyscypliny



zootechnika i rybactwo w rozumieniu art. 219 ust. 1 pkt 2 Ustawy z dnia 20 lipca 2018 r.

Prawo o szkolnictwie wyzszym i nauce (Dz. U. 2021, poz. 478 ze zm.).

3. Ocena pozostatej dziatalnosci naukowej i wskaZnikow naukometrycznych

Dorobek naukowy dr Matgorzaty Natonek-Wisniewskej zgodnie z przedstawiong
dokumentacja jest znaczacy | warto$ciowy merytorycznie. Obejmuje tacznie 117 pozycji. Jest Ona
wspbétautorem 55. oryginalnych prac twérczych, w tym 5. publikacji wykazanych przez
Kandydatke jako osiggnigcie naukowe, stanowigce podstawg postepowania habilitacyjnego.
Zdecydowana wiekszo$¢ prac, tj. 48 (87%) zostata opublikowana po uzyskaniu stopnia doktora,
natomiast 8 (13%) przed jego uzyskaniem. Podkresli¢ nalezy, ze 29 (53%) prac oryginalnych
opublikowanych zostato w czasopismach o zasiggu miedzynarodowym, indeksowanych w bazie
Journal Citation Reports (JCR). Sposréd 55. oryginalnych prac twdérczych w 30. (55%) jest
pierwszym autorem a w 5. (9%) drugim autorem. Ponadto Kandydatka jest wspdtautorem 6.
rozdziatéw w monografii, w ktérych jest pierwszym autorem, 30. doniesien na konferencje
o zasiegu miedzynarodowym i 26. na konferencje krajowe. Podczas udziatu w konferencjach
miedzynarodowych wyglosita 2 wyktady na zaproszenie oraz 12 wyktaddéw podczas konferencji
krajowych, w tym 2 wyklady na zaproszenie i 1 wyklad plenarny. Duzym osiggnieciem
Habilitantki jest autorstwo trzech sekwencji nukleotydowych zgtoszonych do migdzynarodowej
bazy danych NCBI (z numerem akcesyjnym). Opracowanie nowych metod identyfikacji
gatunkowej zwierzat zaowocowato otrzymaniem dwéch patentéw na wynalazek.

W wiekszoéci prac udzial dr Malgorzaty Natonek-Wisniewskej, jest znaczacy i obejmuje:
inicjowanie badaf, opracowanie metodyki, realizacje do$wiadczenia, analiz¢ i opracowanie
wynikéw, redakcje pracy i korespondencje z redakcja. taczna wartos¢ dorobku naukowego,
mierzona punktacja MNiSW/MEIN zgodnie z rokiem publikacji wynosi 1475 pkt, z czego 260 pkt
przypada na prace wskazane jako osiagnigcie naukowe. Sumaryczny Impact Factor (IF) wedtug
bazy Web of Science zgodny z rokiem ukazania si¢ pracy wynosi 41,872, z czego 11,985 dotyczy
prac przedstawionych jako osiagniecie naukowe. O poziomie naukowym prac najlepie] Swiadczy
fakt ich cytowania. Prace wspétautorstwa Kandydatki wg bazy Web of Science byty cytowane 112
(z wytaczeniem autocytowan - 92 razy), a indeks Hirscha (h-indeks) kwantyfikujacy Jej
dotychczasowa dziatalno$é publikacyjng wg bazy Web of Science wynosi 5.

Uznanie Habilitantki jako wysokiej klasy specjalisty z zakresu badan nad opracowaniem
metod molekularnych identyfikacji gatunkowej komponentéw zwierzecych na podstawie DNA
znalazto odzwierciedlenie w 13 recenzjach prac wykonanych do czasopism naukowych o zasiggu
miedzynarodowym i wysokim wskazniku oddziatywania IF.

Przedstawione wartosci liczbowe sa bardzo dobrymi osiagnieciami, wskazujacymi na

wysoki poziom prowadzonych badan oraz na rozpoznawalnosc¢ Kandydatki w srodowisku
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naukowym i w mojej ocenie sa one wystarczajace do ubiegania si¢ o stopien naukowy
doktora habilitowanego w dziedzinie nauk rolniczych w dyscyplinie zootechnika i
rybactwo.

Na podkreélenie zastuguje fakt, ze Habilitantka swoje badania jako wykonawca
realizowala w ramach 3. projektéw zamawianych uzyskanych w postepowaniu konkursowym.
Byta kierownikiem 6. projektow realizowanych w ramach dziatalno$ci statutowej 1ZPIB aw 4.
innych byta wykonawca. Wykazata sie duza aktywnoscig w realizacji badan z innymi o$rodkami
naukowymi wspoipracujac ze Szkota Gléwng Gospodarstwa Wiejskiego w Warszawie,
Uniwersytetem Przyrodniczym w Lublinie i Zachodniopomorskim Uniwersytetem
Technologicznym w  Szczecinie. Wspbtpracowata/wspétpracuje z ponad 30. firmami
i instytucjami stosujac opracowane metody identyfikacji gatunkowej do analiz komercyjnych
prébek zywnosci dla ludzi i karmy / paszy dla zwierzat. Jest autorem licznych opinii i ekspertyz
wykonanych na rzecz ministerstwa rolnictwa, inspekcji weterynaryjnych, towarzystwa przyjaciot
zwierzat, sadéw i policji oraz na rzecz przedsiebiorcow w dziatalnosci wspomagajacej
bezpieczenstwo zywnoéci dla ludzi i pasz dla zwierzat oraz na rzecz krajowej hodowli. W 2023
roku odbyta pieciodniowy staz naukowy na Uniwersytecie Przyrodniczym w Lublinie, na
Wydziale Biologii Srodowiskowej, ktérego efektem byto wdrozenie badari PCR oraz opracowanie
procedury badawczej dotyczacej analizy sktadu mikrobiomu jelitowego na podstawie DNA pod
wplywem suplementacji przepiérek japoriskich glutamina.

Podsumowujac wspoétprace z innymi jednostkami naukowymi oraz z otoczeniem
spoteczno-gospodarczym nalezy stwierdzi¢, ze dr Matgorzata Natonek-Wisniewska
wykazuje bardzo duze zaangazowanie i jest uznang specjalistka z zakresu wdrazania
metod molekularnych identyfikacji gatunkowej komponentéw zwierzecych na podstawie
DNA, co przejawia sie m.in. wartoSciowymi publikacjami naukowymi oraz udzialem
w pracach wielu zespotéw badawczych.

Poza pracami wskazanymi jako osiggniecie naukowe, réwniez pozostaty dorobek dr
Malgorzaty Natonek-Wisniewskej dotyczy opracowania metod identyfikacji gatunkowej na
podstawie DNA. Problemem tym zajmuje sie od 2001 roku i w okresie ponad dwudziestu lat pracy
uczestniczyta w opracowaniu dwudziestu jeden metod pozwalajgcych na identyfikacje
jakosciowq oraz ilo§ciowg komponentéw zwierzecych w zréznicowanym materiale biologicznym.
Pierwszym zagadnieniem badawczym, ktérego podjeta sie Kandydatka byto oznaczanie maczek
zwierzecych w mieszankach paszowych. W tamtym czasie tematyka ta byta scisle zwigzana
z wystepowaniem encefalopatii gabczastej bydta zwana choroba szalonych kréw. Wprowadzony
zakaz stosowania maczek miesno-kostnych w zywieniu zwierzat stat sie wyzwaniem do
opracowania metody umozliwiajgcej wykrycie obecnos$ci maczek zwierzecych wytworzonych

z najczesciej hodowanych gatunkéow zwierzat, tj.: bydia, §win, owiec, kur i koni. Podstawg metody



byta identyfikacja specyficznych gatunkowo fragmentéw mitochondrialnego DNA poprzez
reakcje PCR, nastepnie rozdziat otrzymanych produktéw reakcji w zelu agarozowym i ostatecznie
ich wizualizacje w $wietle UV. Metoda zostala opracowana w dwdch wariantach: monopleksu
i multipleksu obejmujacego jednoczesne oznaczanie wszystkich pieciu gatunkéw. Metoda
multipleks, w opracowaniu ktérej Kandydatka miata wiodacy udziat zostala objeta patentem
,Sposéb identyfikacji materiatu pochodzenia zwierzgcego w mieszankach paszowych”
(Pat.196209). Jest to metoda o duzej przydatnosci, bowiem znacznie skraca proces analizy,
jednocze$nie nie tracac wysokiej czutosci i specyficzno$ci biologicznej. Nalezy podkresli¢, ze
opracowanie oraz stosowanie opisywanych metod bylo w tamtym czasie nowatorskie
w poréwnaniu do stosowanej metody mikroskopowej polegajaca na identyfikacji fragmentow
kosci, chrzastek, wioséw, bedacych sktadnikami MBM. Instytut Zootechniki PIB jako pierwszy w
Polsce, do analizy obecnosci maczek zwierzecych stosowal metody oparte na DNA, w
opracowaniu ktérych Kandydatka miata wiodacy udziat.

Kolejnym waznym etapem w powstawaniu metod identyfikacji gatunkowej z wiodacym
udziatem Kandydatki byty prowadzone od 2013 roku badania nad metodami iloéciowego
oznaczania sktadnikéw zwierzecych. Rezultatem tych badan byta prosta, skuteczna i czuta metoda
ilosciowego oznaczania DNA bydta, $wifi i owiec na podstawie fragmentu genu kodujacego COX1.
Metoda znalazta zastosowanie do oznaczania migsa surowego, przetworzonego oraz maczek
zwierzecych. Wyznaczona granica wykrywalno$ci pozwala na identyfikacje od poziomu 0,1%.
Duzym atutem zaproponowanej metody jest jej powtarzalnos¢ oraz doktadno$¢. Badania nad
monitoringiem prawidtowego wykonania reakeji ilosciowego oznaczania kurzego DNA staly si¢
podstawa przyznania kolejnego patentu ,Sposéb monitorowania procesu oznaczania
komponentu kurzego w mieszankach paszowych oraz migsie i jego przetworach oraz mieszanina
reakcyjna do realizacji tego sposobu” (P.420289). Opracowana metoda ilosciowego oznaczania
DNA zwierzecego jest stosowana w Zakladzie Biologii Molekularnej Zwierzat IZ PIB jako
procedura PB04 ,Ilo$ciowe oznaczanie gatunkéw komponentéw zwierzgcych metoda real-time
PCR” do naukowych badan i komercyjnych analiz. Procedura ta jest réwniez objeta akredytacja
PCA. Efektem opracowanych przez Habilitantke metod jest poszerzenie wiedzy na temat
identyfikacji gatunkowej zwierzat oraz stworzenie mozliwosci wdrozenia ich do badan
naukowych i analiz komercyjnych. Znajomos¢ i stosowanie powyzszych metod ma wptyw
na bezpieczenistwo zywnosci dla ludzi oraz karm dla zwierzat.

Podsumowujac stwierdzam, ze calo$ciowy dorobek publikacyjny dr Malgorzaty
Natonek-WisniewsKiej, udokumentowany przedstawiona charakterystyka
naukometryczna, udzial w projektach badawczych, wspéipraca naukowa, réwniez
z otoczeniem spolecznym i gospodarczym jest znaczacy i stanowi podstawe do ubiegania

sie o stopien doktora habilitowanego.



1. Ocena dorobku dydaktycznego, organizacyjnego i popularyzujacego nauke

Dr Matgorzata Natonek-Wi$niewska nie jest nauczycielem akademickim, stad Jej osiaggnigcia
dydaktyczne s3 na miare pracownikéw naukowych zatrudnionych tylko w instytutach
badawczych. Kandydatka, dysponujac duza wiedza z zakresu technik biologii molekularnej, od
2004 roku prowadzi wyktady dla stuchaczy Studiéw Doktoranckich w macierzystej jednostce.
W latach 2007-2022 sprawowata opieke naukowg nad praktykantami i wolontariuszami (tacznie
11 os6b). Byta promotorem pracy magisterskiej pt. ,Wykorzystanie testu ELISA w ocenie
ekspresji genu IGF-1 u $win”, wykonanej przez studenta Wydziatu Hodowli i Biologii Zwierzat
Uniwersytetu Rolniczego w Krakowie (obrona 2008 r.).

Kandydatka ze wzgledu na kierunek prowadzonych badan zwigzanych z opracowaniem
metod molekularnych identyfikacji gatunkowej, umozliwiajacych oznaczenie kilkunastu
gatunkéw zwierzat w réznych matrycach w 2011 roku brata udziat (na stanowisku
Koordynatora) w organizacji Poréwnan Miedzylaboratoryjnych (w oparciu o przewodnik ISO/IEC
43-1:1997). 0d 2012 roku uczestniczy w przygotowaniu i utrzymaniu akredytacji PCA (na norme
ISO/IEC 17025) Laboratorium Genetyki Molekularnej bedacego czescia Zaktadu Biologii
Molekularnej Zwierzat 1Z-PIB. Obecnie peini funkcje Kierownika ds. Metod Badawczych
dotyczacych identyfikacji gatunkowej komponentéw zwierzecych oraz Zastgpcy Kierownika ds.
Jakosci. Przygotowata do akredytacji dwie Procedury Badawcze oparte na metodach,
w opracowaniu ktérych miata role wiodgca.

Na podkreélenie zastuguje aktywne uczestnictwo w licznych konferencjach
miedzynarodowych i krajowych, podczas ktérych prezentowata wyniki swoich badan w formie
referatow lub doniesien. Uczestniczyla rowniez w programach telewizyjnych promujacym LGM
oraz dzielac sie widza na temat ,Zwierzeta karmione zakazana mqczkq miesno-kostng” (TVN). Byta
autorem projektéw reklam dotyczacych oferty wykonywanych badan identyfikacji gatunkowej
w Laboratorium Genetyki Molekularnej oraz publikacji postéw w Social mediach [Z PIB. Byia
cztonkiem komitetu organizacyjnego konferencji ,Metody identyfikacji komponentéw zwierzecych
w $rodkach zwierzecych i paszach”, organizowanej przez Instytut Zootechniki PIB, 2005, Balice. Za
wdrazanie postepu w rolnictwie, rozwoju wsi i rynkach rolnych w zakresie identyfikacji
komponentéw zwierzecych w mieszankach paszowych uzyskata Nagrode Ministra Rolnictwa
i Rozwoju Wsi (2005 r.)

5. Podsumowanie
Dr Malgorzata Natonek-Wisniewska jest wspotautorka licznego i wartoSciowego

dorobku publikacyjnego, zaréwno w ramach gié6wnego osiagniecia naukowego i w zakresie



pozostalych osiagnie¢ naukowo-badawczych. Dorobek naukowy Habilitantki,
a szczegolnie prace zaliczane do osiagniecia naukowego, powstaly przy Jej wysokim
wspoétudziale. Kandydatka wykazuje sie bardzo dobra znajomoscia realizowanej
problematyki badawczej, doskonalym opanowaniem wielu nowoczesnych technik
badawczych z zakresu metod molekularnych. Ma takze wystarczajace kwalifikacje
dydaktyczne w zakresie sprawowania opieki naukowej nad studentami. Stwierdzam, ze dr
Malgorzata Natonek-Wisniewska jest bardzo dobrze przygotowana do samodzielnego

prowadzenia badan naukowych.



