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Ocena osiagnie¢ naukowych
dr inz. Klaudii Pawliny-Tyszko s

w zwigzKku z postepowaniem o nadanie stopnia doktora habllito v
w dziedzinie nauk rolniczych w dyscyplinie zootechnika i rybactwo

Podstawe formalna niniejszej oceny stanowi pismo Dyrektora Instytutu Zootechniki-
Panstwowego Instytutu Badawczego Pana dr Krzysztofa Dudy, z dnia 22 listopada 2023
(RN/1/8/23) informujace, ze Rada Naukowa Instytutu Zootechniki - Panstwowego Instytutu
Badawczego, uwzgledniajagc postanowienie Rady Doskonato$ci Naukowej, powierza mi
funkcje recenzenta komisji w postepowaniu w sprawie nadania stopnia doktora habilitowanego
dr inz. Klaudii Pawlinie-Tyszko. Ocena zostala sporzadzona na podstawie przestanej w formie
elektronicznej dokumentacji obejmujacej: wniosek przewodni, poswiadczenie dyplomu
doktorskiego, dane wnioskodawcy, autoreferat w jezyku polskim przedstawiajacy informacje
o wyksztalceniu, przebiegu zatrudnienia, aktywnosci i osiggnigciach naukowych (w tym
powigzanego tematycznie cyklu artykuléw naukowych opublikowanych w recenzowanych
czasopismach naukowych, bedacego podstawa do ubiegania si¢ o nadanie stopnia doktora
habilitowanego) a takze dzialalnosci dydaktycznej, popularyzatorskiej i organizacyjnej oraz
szczegoltowy wykaz dorobku naukowego, oswiadczenia wspotautorow i kopie 6 publikacji

naukowych stanowiacych szczegdlne osiggniecie.

Wyksztalcenie i kariera zawodowa Habilitantki

Dr inz. Klaudia Pawlina-Tyszko ukonczyta studia w roku 2009 w Akademii Rolniczej
im. Hugona KoHataja w Krakowie i uzyskata tytul zawodowy magistra inzyniera
biotechnologii. Nastgpnie w roku 2010, rozpoczgta studia doktoranckie w Instytucie
Zootechniki Panstwowym Instytucie Badawczym. W trakcie trwania studiow doktoranckich,
Habilitantka podjeta prace na stanowisku biotechnologa w Dziale Genomiki i Biologii
Molekularnej Zwierzat, Instytutu Zootechniki PIB. Prace doktorska pt.: ,,Charakterystyka

mutacji w komorkach nowotworowych sarkoidu konskiego” wykonang pod kierunkiem
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prof. dr hab. Moniki Bugno-Poniewierskiej obronita w kwietniu 2016 roku. W styczniu 2017
roku awansowala na stanowisko adiunkta w Zakladzie Biologii Molekularnej Zwierzat,

Laboratorium Genomiki IZ PIB, gdzie pracuje do chwili obecne;.

Ocena osiggniecia naukowego bedacego przedmiotem postgpowania habilitacyjnego.

Zgodnie z wymaganiami dr inz. Klaudia Pawlina -Tyszko przedstawila jako osiggnigcie
naukowe cykl publikacji powigzanych tematycznie pod wspélnym tytulem ,,Analiza profilu
mikroRNA oraz przyczyn jego zmiennosci w fizjologii i patologii zwierzat gospodarskich
na przykladzie $wini domowej i konia”. W sktad cyklu wchodzi 6 oryginalnych prac
naukowych, ktore zostaly opublikowane w recenzowanych czasopismach naukowych

o miedzynarodowym zasiegu, znajdujgcych si¢ na liScie Journal Citation Reports (JCR):

1. Pawlina K, Gurgul A, Oczkowicz M, Bugno-Poniewierska M (2015) The characteristics of the
porcine (Sus scrofa) liver miRNAome with the use of next generation sequencing. J Appl Genet,
56(2):239-252. doi: 10.1007/s13353-014-0245-6, 20ptk MNiSW/MEiIN, IF=1,929

2. Oczkowicz M, Pawlina-Tyszko K, Bugno-Poniewierska M, Swiatkiewicz M (2017) Addition of
coconut oil to the diet based on maize dried distilled grains with solubles (DDGS) alters miR122a
expression in the pig liver. ) Anim Feed Sci, 26 (4): 326-332. doi: 10.22358/jafs/80835/2017, 20
ptk MNiSW/MEiN, IF=0,900

3. Pawlina-Tyszko K, Oczkowicz M, Gurgul A, Szmatota T, Bugno-Poniewierska M (2020)
MicroRNA profiling of the pig periaqueductal grey (PAG) region reveals candidates potentially
related to sex-dependent differences. Biol Sex Differ, 11:67. doi: 10.1186/s13293-020-00343-2,
100 ptk MNiSW/MEiN, IF=5,027

4. Pawlina-Tyszko K, Semik-Gurgul E, Gurgul A, Oczkowicz M, Szmatota T, Bugno-Poniewierska M
(2021) Application of the targeted sequencing approach reveals the single nucleotide
polymorphism (SNP) repertoire in microRNA genes in the pig genome. Sci Rep 11(1):9848. doi:
10.1038/s41598-021-89363-5, 140 ptk MNiSW/MEiN, IF=4,997

5. Pawlina-Tyszko K, Semik-Gurgul E, Zgbek T, Witkowski M (2022) Methylation Status of Gene
Bodies of Selected microRNA Genes Associated with Neoplastic Transformation in Equine
Sarcoids. Cells, 11(12):1917. doi: 10.3390/cells11121917, 140 ptk MNiSW/MEIN, IF=6,000

6. Oczkowicz M, Pawlina-Tyszko K, Swigtkiewicz M, Szmatota T (2022) Feeding pigs with coconut
oil affects their adipose miRNA profile. Mol Biol Rep 49(7):6919-6929. doi: 10.1007/s11033-
022-07303-6, 70 ptk MNiSW/MEiN, IF=2,800997
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Prace opublikowane zostaly w latach 2015-2022, w tym pig¢ po doktoracie a jedna przed
obrong rozprawy doktorskiej. W czterech pracach Habilitantka jest pierwszym oraz
korespondencyjnym autorem natomiast w dwoch autorem drugim. Zgodnie z o$wiadczeniami
wspolautoréw , we wszystkich pracach cyklu udziat Pani dr inz. Klaudii Pawliny-Tyszko byt
wiodacy i pierwszoplanowy, za$ sama Habilitantka szacuje swoj udzial procentowo
w przedziale od 55-70 %. Powoduje to pewien dysonans, bo w dwoch publikacjach, gdzie
Habilitantka jest drugim autorem, to finalnie ma udzial wigkszy niz autor pierwszy
i jednoczesnie korespondencyjny. Niemniej jednak, wazniejszym elementem jest opisowy
zakres wkiadu w dang publikacje, w tym udziat w powstaniu koncepcji badan, ich realizacji,
analizie uzyskanych wynikéw, formutowaniu wnioskow oraz finalnym przygotowaniu
manuskryptow. Wszystkie te aktywnosci sa spetnione przez Kandydatke.

Laczna warto$¢ punktowa wyzej wymienionych publikacji wynosi 490 punktow wg
kryteriéw Ministerstwa Nauki i Szkolnictwa Wyzszego (dla publikacji przed rokiem 2019)
i Ministerstwa Edukacji i Nauki (dla publikacji z lat 2020-2022). Sumaryczny wspdlczynnik
wplywu (Impact Factor, IF) wg listy JCR wynosi 21,653, zgodnie z rokiem wydania publikacji.
Wysokie wartoéci IF oraz punktacji ministerialnej $wiadcza, ze komitety redakcyjne oraz
recenzenci, przychylajg si¢ do opinii, o wysokim poziomie poszczegdlnych prac oraz ich
istotnym wplywie na rozwoj nauki. Wg bazy Web of Science (na dzien pisania recenzji tj. 13
stycznia 2024 roku) wchodzace w sktad osiggnigcia prace byly zacytowane igcznie 12 razy
(w tym 5 autocytacji). Ten jeszcze niski odzew ze strony spolecznodci naukowej, jest
z pewnoscig spowodowany faktem, ze wigkszos¢ tytuléw ukazala si¢ stosunkowo niedawno.
Jestem przekonany, ze z uptywem czasu wskaznik ten ulegnie znacznej poprawie. Stwierdzam,
ze wskazniki naukometryczne osiggniecia dr inz. Klaudii Pawliny-Tyszko sa odpowiednie
i pod tym wzgledem spelniaja kryteria stawiane kandydatom do stopnia naukowego doktora
habilitowanego w dziedzinie nauk rolniczych w dyscyplinie zootechnika i rybactwo.

Pewne kontrowersje moze wywolywaé decyzja Habilitantki, o wigczeniu akurat takich
a nie innych prac z Jej bogatego dorobku, w cykl powigzanych tematycznie artykutow
tworzacych szczegOlne osiggnigcie habilitacyjne. Pobiezne zapoznanie si¢ tylko z tytulami
wybranych prac w chronologicznej kolejnosci ich opublikowania, ukazuje bardzo szeroki
zakres poruszanej tematyki badawczej (od badan z zakresu nutrigenomiki, poprzez
charakterystyki miRNAomow watroby i istoty szarej okolowodociggowej mézgu u Swin az po
analizy wariantéw strukturalnych i pozioméw metylacji genéw miR odpowiednio u $win

i koni), dla ktorej wspélnym mianownikiem sg tylko badania nad pewna klasa kroétkich
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czasteczek niekodujacego RNA, okreslanych mianem mikroRNA (miRNA). Lektura
autoreferatu i szczeg6towe analiza poszczeg6lnych publikacji przekonuje mnie jednak, ze prace
sa w istocie merytorycznie sp6jne, w wielu aspektach si¢ wzajemnie uzupetniaja lub stanowia
punkt wyjécia do dalszych badan, prowadzac ostatecznie do istotnego poszerzenia wiedzy na
temat profili mikroRNA u zwierzat gospodarskich w szczeg6lnosci trzody chlewnej.

Trzeba podkreslié, ze badania nad potranskrypcyjng regulacja ekspresji genow
w odpowiedzi na bodzce §rodowiskowe, pomimo uptywu dwoch dekad od odkrycia pierwszych
sekwencji miRNA i osiagniecia w postaci nagrody Nobla dla Andrew Fire i Craiga Mello,
przyznanej w dziedzinie medycyny/fizjologii w 2006 roku za odkrycie zjawiska interferencji
RNA, s3 wcigz na stosunkowo wezesnym etapie zaawansowania. Postep, ktéry si¢ dokonat
w zakresie tej tematyki w ostatnich latach wskazuje, ze mechanizmy wyciszania genow
u zwierzat oparte sg o ztozony balans pomigdzy degradacja mRNA a represjg translacji. Ta
ostatnia, moze by¢é procesem odwracalnym i przebiega¢ na drodze inhibicji inicjacji translacji,
inhibicji na etapie elongacji lub poprzez przedwczesng terminacj¢ translacji. Dodatkowo,
stopieni ztozonosci tych mechanizméw oraz zmienno$¢ w zakresie skutecznosci ich dziatania
sa warunkowane obecnoscig wariantow strukturalnych w DNA oraz regulacji epigenetycznych
w obrebie genéw uczestniczacych w tych mechanizmach, w tym genéw determinujgcych
biogeneze niekodujacych czasteczek miRNA czyli tzw. genéw miR. W przypadku gatunkow
zwierzat gospodarskich, ogélna wiedza o poszczegdlnych czasteczkach miRNA oraz specyfice
ich dziatania na docelowe grupy czasteczek mRNA w danym organie, tkance lub typie komoérek
s3 na znacznie nizszym poziomie w poréwnaniu do badan prowadzonych na organizmach
modelowych badz u ludzi. Aby zmieni¢ ten stan rzeczy, konieczne sa zmudne i systematyczne
badania podstawowe, charakteryzujace profile miRNAomiczne poszczegdlnych gatunkow,
identyfikujace, ktére czgsteczki miR sg eksprymowane ogdlnoustrojowo a ktére tkankowo-
badz komoérkowo-specyficzne, w jakich stosunkach ilosciowych i pod wplywem jakich
bodzcéw, analizujace, ktore transkrypty kodujace biatka sg regulowane przez konkretne typy
mikroRNA oraz czy dany mRNA moze by¢ regulowany przez r6zne czasteczki miRNA. Wazne
jest takze uwzglednienie efektu zmian w poziomach metylacji DNA i wptywu polimorfizméw
DNA na przebieg i skuteczno$¢ wyciszania konkretnych genéw, w przebiegu poszczegdlnych
proceséw komorkowych. Taka doglebna i szczegétowa analiza, umozliwi w przysziosci
$wiadome i planowe wykorzystanie sekwencji miRNA jako biomarker6w albo potencjalnych

celéw do podejsé terapeutycznych i modyfikacji cech uzytkowych.
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Badania dr inz. Klaudii Pawliny-Tyszko przedstawione w cyklu stanowigcym szczegolne
osiagnigcie, wychodza naprzeciw temu zapotrzebowaniu i znaczaco poszerzaja stan aktualnej
wiedzy o miRNAomie i przyczynach jego zmiennosci w przebiegu procesow fizjologicznych
i patologicznych u §win i koni. W pierwszej pracy cyklu tj. Pawlina i in. (2015), Habilitantka
jako pierwsza przeprowadzita kompleksowg analiz¢ profilu miRNA w watrobie $wini,
identyfikujac 138 znanych wczesniej miRNA, 68 nowych sekwencji miRNA oraz liczng grupe
wariantow dhugosci i sekwencji miRNA okreslanych terminem izomiRy. W drugiej pracy cyklu
tj. Oczkowicz i in. (2017), badano efekt zastosowania w zywieniu $win diety suplemetowanej
réznymi rodzajami tluszczu, na zmiany poziomu ekspresji 8 wybranych genéw miR
w $winskiej watrobie. Wykazano, ze zwierzeta otrzymujace jako dodatek do paszy olej
kokosowy oraz suszone destylowane ziarno kukurydzy z substancjami rozpuszczalnymi
(cDDGS), charakteryzuja si¢ statystycznie istotng supresjg genu miR-122a w watrobie.
Habilitantka wskazuje ten gen jako mediator metabolizmu thuszezéw o potencjale
aplikacyjnym. Badania opisane w szostej pracy cyklu tj. Oczkowicz i in. 2022 sg bezposredniag
kontynuacjg i rozszerzeniem drugiej pracy cyklu. Habilitantka wraz ze wspétpracownikami
przeprowadzita kompleksowe profilowanie miRNA tkanki thuszczowej $wifi po zastosowania
w zywieniu $win diety suplemetowanej r6znymi rodzajami thuszczu, identycznie jak w drugiej
pracy cyklu. Analiza miRNAomu pozwolita zidentyfikowaé¢ w $winiskich adipocytach 168
znanych miRNA i az 299 miRNA wczeéniej nie opisanych w bazach danych czy
pismiennictwie. Ponownie wykazano, ze zwierzgta otrzymujace w diecie jako dodatek olej
kokosowy i ¢cDDGS tworza grupg o najbardziej zréznicowanym profilu miRNA z ponad 30
genami o odmiennym profilu ekspresji. Porownanie wynikéow analizy miRNA z wynikami
profilowania transkryptomu tkanki tluszczowej tych samych zwierzat (badania nie wchodzgce
w sklad cyklu), pozwolily na wytypowanie 23 potencjalnych interakcji pomigdzy docelowymi
mRNA a regulujgcymi miRNA, w ktorych wzrostowi ekspresji mRNA genu docelowego
towarzyszylo obnizenie poziomu ekspresji regulatorowego miRNA. W trzeciej pracy cyklu tj.
Pawlina-Tyszko i in. (2020), przedstawiono bardzo ciekawe wyniki pionierskie]
charakterystyki miRNAomu istoty szarej okotowodociggowej mézgu $wifi, ktory to rejon jest
odpowiedzialny za funkcje autonomiczne oraz behawior rozrodczy 1 matczyny.
Sekwencjonujagc miRNAom istoty szarej okolowodociggowej zidentyfikowano 237 znanych
wezesniej] miRNA oraz 286 potencjalnie nowych miRNA. Najcieckawsza czgscig pracy jest
poréwnanie réznicowe profili miRNA tego rejonu mézgu u samcéw i samic linii syntetyczne;j

990. Wykryto bowiem 12 miRNA o obnizonym i 26 miRNA o podwyzszonym poziomie
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ekspresji u samic w stosunku do samcéw. Réznice te mogg stanowi¢ molekularng przyczyng
odmiennych proceséw neurohormonalnych obserwowanych pomigdzy osobnikami plci
przeciwnej. W czwartej pracy cyklu tj. Pawlina-Tyszko i in. (2021) podjgto si¢ zadania
identyfikacji mutacji w genach, ktorych transkrypcja prowadzi do powstania pierwotnych
transkryptéw tzw. pri-miRNA, pdzniej przeksztalcanych w prekursory miRNA tzw. pre-
miRNA. Polimorfizmy DNA wykrywano wykorzystuja jako material badawczy DNA
genomowe osobnikéw nalezacych do polskiej linii syntetycznej 990 oraz przeprowadzajgc
celowane sekwencjonowanie w technologii NGS, 381 loci sekwencji miRNA wybranych
w oparciu o wezesniejsze wyniki profilowan miRNAomow i sekwencje zdeponowane w bazie
miRBase. Ogdtem w badanych loci zidentyfikowano 73 polimorfizmy typu SNP,
zlokalizowane w 50 sekwencjach prekursorowych mikroRNA, 30 SNP nie bylo wczesniej
znanych i adnotowanych w bazach danych. Dwa polimorfizmy SNP wystepowaly w tzw.
regionie seed miRNA, uczestniczacym bezposrednio w wigzaniu do sekwencji docelowych
mRNA. Polimorfizm G>A w sekwencji miR-9819-5p powodowal zmniejszenie liczby
potencjalnie regulowanych mRNA z 890 do 542. Z kolei tranzycja G>A w regionie seed
sekwencji miR-9791-3p powodowata wzrost liczby regulowanych gendéw z 2772 do 2999. Piata
praca cyklu tj. Pawlina-Tyszko i in. (2022), jest tematycznie najbardziej odlegla, bo dotyczy
badan tkanki nowotworowej sarkoidu konskiego, w zakresie ktorych Habilitantka ma wiele
osiagnieé, juz od czasu realizacji pracy doktorskiej. Jako sktadowa cyklu, praca przedstawia
elegancki dowéd ogdlnej natury, wskazujacy, ze modyfikacje epigenetyczne (w tym wypadku
zmiany poziomu metylacji DNA), majg wplyw na zmiany ekspresji mikroRNA a poprzez to
posrednio, wpltywaja na ekspresje innych genow np. kodujacych biatka, dla ktérych zmian na
poziomie epigenomu nie zaobserwowano. W komorkach sarkoidu odnotowano wyzszy poziom
metylacji regiondw kodujgcych sekwencje miR-101, miR-10b i miR-200a w poréwnaniu do
tkanki skoéry zdrowej. Wzrostowi poziomu metylacji badanych regionéw towarzyszyta
statystycznie istotna supresja ekspresji prekursoréw odpowiednich miRNA. Zmiany te mogg
odgrywaé pewna role w przebiegu transformacji nowotworowej i procesu metastazy sarkoidu
u koni.
Do najwazniejszych i najcickawszych wynikow ocenianego osiagnigcia habilitacyjnego
zaliczam:
1. Istotne poszerzenie stanu wiedzy o tkankowo specyficznych miRNAomach u trzody chlewnej,
znajdujace odzwierciedlenie w identyfikacji wielu nieznanych wczeéniej miRNA oraz okresleniu

poziomdw ich ekspresji w danej tkance i obecnosci wariantdw strukturalnych
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2. Wskazanie, ze poziomy ekspresji wybranych miRNA w regionie swiriskiego mézgu opisywanym
jako istota szara okotowodociggowa réznig sig w zaleznosci od pfci

3. Wykazanie znaczenia diety i jej sktadnikow w regulacji funkcjonowania catego organizmu
poprzez dziatanie na poziomie potraskrypcyjnej regulacji ekspresji docelowych genow

4. Potwierdzenie wptywu mutacji i modyfikacji epigenetycznych na profil miRNAomu i spektrum
regulowanych przez miRNA genéw docelowych

5. Udostepnienie otrzymanych wynikéw badan w publicznie dostepnych repozytoriach takich jak

GEO NCBI (Gene Expession Omnibus) i EVA (European Variation Archive)

Reasumujge, cykl prac naukowych wchodzgcych w sklad osiggnigcia naukowego
w postepowaniu habilitacyjnym dr inz. Klaudii Pawliny-Tyszko oceniam pozytywnie.
Uzyskanie tak znaczacych wynikow, $wiadezy o znacznych kompetencjach Habilitantki oraz
o Jej samodzielnosci, rzetelnosci naukowej i pracowitosci. Na szczegélne podkreslenie
zastuguje wysoki poziom warsztatu badawczego Habilitantki, opartego nie tylko o tzw.
sekwencjonowanie nastepnej generacji w technologii krétkich odczytow ale takze wiele innych

metod z zakresu diagnostyki molekularnej, bioinformatyki i analizy statystyczne;j.

Ocena aktywnoS$ci naukowej realizowanej na wiecej niz jednej uczelni

Dr inz. Klaudia Pawlina-Tyszko spetnia warunki nadania stopnia doktora habilitowanego,
wykazujac realizacje trzytygodniowego stazu naukowego w renomowanym osrodku
naukowym jakim jest Collage of Veterinary Medicine and Biomedical Sciences, Collage
Station, Texas na uniwersytecie Texas A&M University w Stanach Zjednoczonych. Staz mimo
glownie szkoleniowego charakteru, zaowocowal identyfikacja rzadkiej aberracji
chromosomowej u koni. Osiggniecie to zostalo zaprezentowane na migdzynarodowe;j
konferencji naukowe;j.

Wydaje mi si¢, ze bardziej pozadany bylby klasyczny stazu typu post-doc jednak jego
nieodbycie uwazam za w peini usprawiedliwione w $wietle spraw osobistych Habilitantki

(urlop macierzynski) oraz pandemii SARS-COV2.
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Ocena ogélna dorobku naukowo-badawczego oraz dzialalnoSci dydaktycznej,

popularyzatorskiej i organizacyjnej

Dorobek naukowy dr inz. Klaudii Pawliny-Tyszko, obejmuje facznie 53 oryginalne prace,
opublikowane w czasopismach z listy JCR, w tym 6 publikacji wchodzacych w skiad
osiggniecia habilitacyjnego. Na podkreslenie zastuguje fakt, ze 30 na ogélem 53 prace,
Habilitantka opublikowala po uzyskaniu stopnia doktora. Wedtug danych bibliometrycznych,
taczny wspdtczynnik wpltywu (IF) wszystkich prac opublikowanych i zamieszczonych w bazie
JCR jest bardzo wysoki i wynosi, IF=127,946 (106,293 bez uwzglednienia osiggni¢cia
naukowego); liczba punktéw MNiSW/MEiIN=2998 (2508, bez uwzglednienia osiggnigcia
naukowego). O wartoéei tych publikacji $wiadczg liczne cytowania (fgcznie — 314, bez
autocytowan), a indeks Hirscha — 10 (wg bazy Web of Science). Dorobek naukowy dr inz.
Klaudii Pawliny-Tyszko uzupehiajg liczne doniesienia na konferencje miedzynarodowe (54)
i krajowe (31). Habilitantka wyglosita 3 referaty na konferencjach krajowych
i miedzynarodowych.

Glownym kierunkiem zainteresowan naukowych dr inz. Klaudii Pawliny-Tyszko jest
szeroko rozumiana dziedzina genetyki i genomiki zwierzat. Wsrod wazniejszych osiagnigé
badawczych, nie bedgcych czescia dorobku habilitacyjnego, mozna wymieni¢ m.in.:
osiggniecia w diagnostyce aberracji chromosomowych u zwierzat z wykorzystaniem metod
cytogenetyki klasycznej i molekularnej, osiagniecia w badaniach nad zmiennoscig genomu
i zréznicowaniem genetycznym ras zwierzat gospodarskich, w identyfikacji molekularnych
zaburzeh zwiazanych z onkogeneza u zwierzat, oraz identyfikacji genetycznego podioza cech
uzytkowych gatunkéw gospodarskich.

Dr inz. Klaudia Pawlina-Tyszko byla (rok uzyskania 2015) i jest obecnie (rok uzyskania
2021) kierownikiem w dwoch projektach NCN oraz wykonawcg w 7 innych projektach NCN
i 1 projekcie NCBiR. Swiadczy to o duzej aktywnosci Kandydatki na niwie dziatan,
zmierzajgcych do pozyskiwania §rodkéw zewnetrznych finansujacych badania. Dodatkowo,
Habilitantka byla kierownikiem i gléwnym wykonawca w jednym programie europejskim,
w jednym zadaniu programu MRiRW, oraz 5 projektach finansowanych w oparciu
o0 dziatalnos¢ statutowa Instytutu Zootechniki PIB.

Warto takze podkreslié, ze dr inz. Klaudia Pawlina-Tyszko jest cenionym i bardzo

aktywnym recenzentem (47 recenzji w ciggu ostatnich 6 lat) w wielu prestizowych periodykach
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naukowych, m.in. takich jak: BMC Genomics, BMC Veterinary Research, PLOS One, Scientific
Reports, International Journal of Molecular Sciences, Animals, Oncology Letters, Genes i in.
Byta réwniez redaktorem numeru specjalnego w czasopismie Animals.

Dr inz. Klaudia Pawlina-Tyszko od roku 2016 jest cztonkiem Polskiego Towarzystwa
Genetycznego.

W ramach dziatalnosci dydaktycznej dr inz. Klaudia Pawlina-Tyszko prowadzi wyklady
dla studentéw studiéw doktoranckich organizowanych przez Instytut Zootechniki PIB.
Sprawowata opicke na stazystami, byla promotorem jednej pracy magisterskiej a aktualnie
pelni funkcje promotora pomocniczego w przewodzie doktorskim. Stabszy dorobek
dydaktyczny Habilitantki, ma oczywiscie zwigzek z zatrudnieniem w jednostce badawczej
a nie akademickiej. Jestem jednak gleboko przekonany, ze dr inz. Klaudia Pawlina-Tyszko po
osiagnieciu stopnia doktora habilitowanego, jako promotorka przysztych doktorantow, wiaczy
sic aktywnie w ksztalcenie nowej kadry dydaktyczno-naukowej dla dalszego rozwoju

dyscypliny zootechnika i rybactwo.

Whiosek koncowy

Na podstawie przedstawionych dokumentéw stwierdzam, ze dr inz. Klaudia Pawlina-
Tyszko jest osoba przygotowana do samodzielnej pracy naukowej a jej osiggnigcie naukowe
oraz dorobek speniajg kryteria okreslone w art. 219 ust. 1 pkt.2 ustawy z dnia 20 lipca 2018 r.
- Prawo o szkolnictwie wyzszym i nauce (t.j.: Dz.U. z 10 marca 2023 r. poz.742 ). W zwigzku
z powyiZszym pozytywnie opiniuj¢ wniosek dr inz. Klaudii Pawliny-Tyszko o nadanie
stopnia naukowego doktora habilitowanego w dziedzinie nauk rolniczych w dyscyplinie

zootechnika i rybactwo.

dr hab. Pawel Brym



