2 & = 2 R el N a lnsiytut
dr hab. inz. Arkadiusz Pietruszka, prof. ZUT Szcrecin, Hﬁi@(g Ju §g“§2q'?, roku
Katedra Nauk o Zwierzetach Monogastrycznych 32 083 Balice, ul. Krakowska 1
Wydziat Biotechnologii i Hodowli Zwierzat Sekretanal
WPLYNELO

Zachodniopomorski Uniwersytet Technologiczny
w Szczecinie 5 Ooz 02002 ﬂ

Znak Spriay
—

I ; . 7l
Podgns

Ocena
szczegolnego osiagniecia naukowego pt. ,Analiza profilu mikroRNA oraz iiEyczyn jego
zmiennosci w fizjologii i patologii zwierzat gospodarskich na przyktadzie swini domowej
i konia”, aktywnosci naukowej, dydaktycznej, organizacyjnej i popularyzatorskiej dr inz. Klaudii
Pawliny-Tyszko, ubiegajacej sie o nadanie stopnia naukowego doktora habilitowanego nauk
rolniczych w dyscyplinie zootechnika i rybactwo.

Recenzje wykonano w odpowiedzi na pismo (znak: RN/1/8/23) z dnia 18 grudnia 2023
roku Pana dra Krzysztofa Dudy, dyrektora Instytutu Zootechniki, Paristwowego Instytutu
Badawczego w Krakowie.

Przebieg rozwoju naukowego i pracy zawodowej

Dr inz. Kaludia Pawlina-Tyszko ukonczyta studia na Wydziale Biotechnologii
i Ogrodnictwa, Uniwersytetu Rolniczego im. Hugona Koftgtaja w Krakowie na kierunku
Biotechnologia w 2009 roku. Prace magisterskg nt. ,Lokalizacja wybranych gendéw
odpowiedzialnych za rozwéj uktadu nerwowego i szkieletu w genomie osta domowego (Equus
asinus)” realizowata pod kierunkiem prof. dr hab. Moniki Bugno-Poniewierskiej z Instytutu
Zootechniki PIB w Krakowie. Stopien doktora nauk rolniczych w dyscyplinie zootechnika zostat
Jej nadany 28 kwietnia 2016 roku na podstawie obrony rozprawy doktorskiej pt.
»Charakterystyka mutacji w komaérkach nowotworowych sarkoidu koriskiego”. Praca doktorska
zostata przygotowana pod kierunkiem promotora prof. dr hab. Moniki Bugno-Poniewierskiej
oraz pomocniczego dra hab. inz. Artura Gurgula.

Poczatki aktywnosci zawodowej Habilitantki zwigzane byly z pracg w Laboratorium
Gnomiki, Dziatu Genomiki i Biologii Molekularnej Zwierzat, Instytutu Zootechniki —
Panistwowego Instytutu Badawczego, jako biotechnologa. Od stycznia 2017 roku do chwili
obecnej zatrudniona jest na stanowisku adiunkta w Laboratorium Genomiki, Zaktadu Biologii
Molekularnej Zwierzat, Instytutu Zootechniki — Panstwowego Instytutu Badawczego
w Krakowie.

Ocena osiggniecia naukowego stanowigcego podstawe ubiegania sie o uzyskanie stopnia
naukowego dra habilitowanego w dziedzinie nauk rolniczych w dyscyplinie zootechnika
i rybactwo

Podstawa ubiegania sie o stopien naukowy doktora habilitowanego jest osiggniecie
naukowe stanowigce cykl powigzanych tematycznie szesciu artykutéw naukowych,
zatytutowany ,Analiza profilu mikroRNA oraz przyczyn jego zmiennosci w fizjologii i patologii
zwierzat gospodarskich na przyktadzie Swini domowej i konia”. Publikacje sktadajace sie na ten
cykl powstaty sie w latach 2015-2022. Przy czym zauwazy¢ nalezy, ze pierwsza z tych prac
zostata opublikowana, jak wynika z zatgczonej kopii artykutu, nie w 2015 a w 2014 roku.
Wszystkie artykuty zostaty opublikowane w czasopismach wyréznionych w bazie Journal
Citation Reports (JCR). W czterech pracach Habilitantka jest pierwszym autorem,
a w dwoch drugim.



Czeéé wynikéw badan uzyskano i opublikowano dzigki pozyskaniu przez Habilitantke

finansowania projektu badawczego w ramach konkursu Preludium 10 organizowanego przez
Narodowe Centrum Nauki (H3 i H4). Efektem realizacji projektu badawczego OPUS 7
finansowanego takze przez NCN, w ktérym Habilitantka pefnita role gitownego wykonawcy byto
opublikowanie dwdch kolejnych publikacji (H2 i H6). W jednej z ostatnich prac (H5)
wchodzgcych w sktad cyklu publikacji powigzanych tematycznie, opublikowano wyniki badan
zrealizowanych w ramach grantu wewnetrznego Instytutu Zootechniki PIB w Krakowie.
W pracach wspotautorskich z tego cyklu, indywidualny wktad Habilitantki zgodnie
z przedtozonymi oswiadczeniami obejmowat: koncepcje badar i ich zainicjowanie, planowanie
doswiadczen, wykonywanie analiz genetycznych i bioinformatycznych oraz przygotowanie
manuskryptéw. Swiadczy to o znaczacym i wiodacym wkiadzie Habilitantki w realizacje
i powstanie prac, w tym przemyslane zaplanowanie doswiadczen i ich koordynacje.
Wspétudziat innych autoréw w powstaniu osiggnigcia, zgodnie z oswiadczeniami, obejmowat
w zaleznosci od realizowanych badan: dobdr zwierzat, opracowanie metodyki zywienia
zwierzat doswiadczalnych, zbieranie materiatu badawczego, izolacje DNA i analize poziomu
jego metylacji, identyfikacje polimorfizmow typu SNP oraz przeprowadzenie reakcji
sekwencjonowania.
Sumaryczny Impact Factor (IF) prac wchodzacych w cykl powigzanych tematycznie artykutow
naukowych dla roku opublikowania wynosi 21,653 i wahat sie w granicach od 0,9 do 6,0. Prace
te ukazaty sie w takich publikatorach jak: Cells, Biology of Sex Differences, Scientific Reports,
Molecular Biology Reports, Journal of Applied Genetics oraz Journal of Animal and Feed
Sciences. Zgodnie z rokiem opublikowania prac, tgczna liczba punktéw wedtug listy MNiSW
wynosi 490. Wartym podkreslenia przy tej okazji jest, ze po ukazaniu sie ostatniej wersji
wykazu czasopism z listy MNiSW, liczba punktéw publikacji H1 wzrosta do 140, a publikacji H2
do 100 punktéow. Tym samym przywrocona zostata wartosé punktowa wynikajgca z wersji
komunikatu MEIN z dnia 1 grudnia 2021 roku. W mojej opinii przedtozone i przedstawione
osiggniecie naukowe, jego wyraz w ujeciu bibliometrycznym, ale takie ranga czasopism,
w ktorych wyniki badan zostaty opublikowane wskazujg na istotny wktad Habilitantki w rozwdj
dyscypliny naukowej zootechnika i rybactwo, w zwigzku z tym moga stanowié¢ podstawe
ubiegania sie o stopien naukowy doktora habilitowanego.

Habilitantka zajeta sie problemem badawczym dotyczgcym charakterystyki profilu
mikroRNA w réznych tkankach i jego zmiennosci pod wplywem czynnika zywieniowego.
MikroRNA to niewielkie czgsteczki RNA wystepujace w jadrze komdrkowym i cytoplazmie,
petniace role regulatorowa ekspresji gendw wptywajac przez to na liczne procesy biologiczne.
Nieprawidtowe ich funkcjonowanie moze przyczyni¢ sie do powaznych zaburzen, w tym
o charakterze nowotworowym. Dlatego tez mogg by¢ wykorzystywane jako biomarkery
przydatne do diagnozowania nowotwordéw i przewidywania przebiegu choréb przez nie
wywotywanych nie tylko u ludzi, ale i u zwierzat. Z tego tez powodu s3 obiektem licznych
badan.

Pierwszg z prac (H1) wchodzacych w sktad cyklu powigzanych tematycznie artykutéw
naukowych Habilitantka poswiecita zbadaniu profilu ekspresji mikroRNA watroby $winskiej.
Watroba jest narzgdem wielofunkcyjnym odpowiadajgcym m.in. za metabolizowanie ttuszczu.
Jej funkcjonowanie wptywa na stopied ottuszczenia $win a takze zawartoéé thuszczu
srédmiesniowego, ktérego poziom ma szczegdlne znaczenie dla jakosci uzyskiwanego surowca
rzeinego. W wyniku prowadzonej przez lata pracy hodowlanej poziom zawartosci ttuszczu
srodmigsniowego w miegsie wieprzowym znaczgco obnizyt sie. Dlatego tez poznanie profilu
ekspresji mikroRNA watroby Swiriskiej stanowi istotne uzupetnienie wiedzy w tym zakresie,



a uzyskane wyniki moga stanowi¢ przestanke do wytypowania biomarkeréw zwigzanych
z metabolizowaniem tfuszczu. Podkresli¢ nalezy, ze Habilitantka wraz z zespotem
wspotpracownikdw po raz pierwszy scharakteryzowata, z wykorzystaniem wysokoczutej
metody sekwencjonowania nastepnej generacji, profil ekspresji mikroRNA watroby swinskiej.
Dzigki czemu mozliwe byto zidentyfikowanie 138 unikalnych znanych sekwencji mikroRNA
i wytypowanie 68 dotychczas nieznanych, ktére zostaty zdeponowane w bazie miRBase.
Poznanie ich funkcji na dalszych etapach badari umotzliwi okreslenie potencjatu jako
biomarkerdw.

Poznanie profilu ekspresji mikroRNA watroby $winskiej zapoczatkowato cykl badar,
ktérych kolejnym etapem byty badania polegajace na okreéleniu wptywu ttuszczéw réznego
pochodzenia na zmiane tego profilu (H2). W tym celu zaprojektowano uktad doé$wiadczenia,
w ktorym uwzgledniono cztery grupy zywieniowe $win. W przypadku pierwszej grupy dawka
pokarmowa nattuszczana byfa olejem rzepakowym. W przypadku drugiej poza olejem
rzepakowym zastosowano suszone destylowane ziarno kukurydzy (cDDGS). Dawka
pokarmowa trzeciej grupy zawierata tluszcz wotowy oraz cDDGS, a czwarta olej kokosowy
i cDDGS. W wyniku przeprowadzonych badarnn wykazano, ze wszystkie badane mikroRNA
ulegaja silnej ekspresji w tkance watrobowej swini. Szczegdlinie réznice w poziomie ekspres;ji
miR-122a wskazujg na jego role w modyfikowaniu proceséw biologicznych zachodzacych
w watrobie w odpowiedzi na dodatek oleju kokosowego. Tym samym uzyskane wyniki
wskazujg, ze miR-122a moze by¢ waznym regulatorem ekspresji genéw zaangazowanych
w metabolizm lipidéw a takze, jak wskazujg wyniki innych badan, biosynteze cholesterolu.
Ponadto w wyniku przeprowadzonych analiz wytypowano dwa nowe mikroRNA, ktére moga
by¢ przydatne w dalszych badaniach poziomu ekspresji.

W kolejnej pracy z tego cyklu scharakteryzowano profil mikroRNA, tym razem, istoty
szarej okotowodociggowej mdzgu swini. Ponadto, przeanalizowano réznice w profilu ekspresji
mikroRNA w tych samych regiona'ch mozgu samic i samcow swini w zwigzku z réznicami
w wystepowaniu schorzen tego organu u obu ptci. W wyniku przeprowadzonej analizy
odnotowano 237 unikalnych znanych sekwencji mikroRNA, jak rowniez wytypowano 286
potencjalnie nowych, w tym takie jak np. miR-9, miR-26a, miR-99a ulegajace silnej ekspresji.
Dalsza analiza ujawnita, ze 38 sekwencji miRNA ulega zréznicowanej ekspresji w zaleznosci od
ptci, ktére s3 zaangazowane sg m.in. w regulacje proceséw neurclogicznych i modulacje
odczuwania bélu. Publikacja przedstawiajgca powyisze wyniki badan, jest pierwsza tego typu
praca charakteryzujaca istote szarg okotowodociggowg modzgu swinskiego na poziomie
molekularnego funkcjonowania uwzgledniajacego ekspresje sekwencji mikroRNA.

W czwartej z prac wchodzacych w sktad osiggnigcia naukowego Habilitantka zajeta sig
identyfikacja i charakterystyka polimorfizméw pojedynczych nukleotydéw (ang. Single
Nucleotide Polymorphism, SNP) genéw mikroRNA w genomie $wini, jak réwniez okresleniem
ich potencjalnego wptywu na funkcjonowanie mikroRNA. U 2zwierzat gospodarskich
stwierdzono, ze zmiennosci typu SNP gendw mikroRNA powigzane s3 z cechami
produkcyjnymi, takimi jak wzrost, ottuszczenie i cechy miesa. Jednak badania obejmujace
liczebnie duze grupy do$wiadczalne i duzg liczbe regionéw genomu $wini, a nawet catych
genomow s3 czasochtonne i kosztowne. Stad tez skupiajg sie one tylko na kilku regionach
genomu, przez co liczba zidentyfikowanych SNP, z uwagi na ograniczong liczbe takich badan,
jest niewielka. Potwierdzajg to wyniki dotychczasowych badan, zgodnie z ktorymi liczba
zidentyfikowanych SNP zlokalizowanych w miRNA $wini wynosi zaledwie 89, podczas gdy u
cztowieka 1532, a u bydta 741. Wyniki badan Habilitantki pozwolity na wytypowanie 30
dotychczas nieznanych SNP w genomie $wini, przyczyniajac sie do poszerzenia mozliwych



wariantéw genetycznych sekwencji mikroRNA. Tym samym uzyskane wyniki wnoszg istotny
wktad w rozwdj badan z tego zakresu, zwiaszcza biorgc pod uwage znaczenie miRNA
w funkcjonowaniu komérek oraz ich role jako biomarkeréw. Podkredlic nalezy, ze Habilitantka
wraz z zespotem wspoétpracownikéw podejmujac sie niniejszych badan, po raz pierwszy
wykorzystata celowane sekwencjonowanie do ukierunkowanej identyfikacji wariantow
genetycznych genéw mikroRNA w genomie $wini. Zastosowanie takiego podejscia
niewatpliwie stanowi obiecujaca alternatywe dla sekwencjonowania catego genomu.

Publikacja H5 ujeta w cyklu powigzanych tematycznie artykutow naukowych dotyczy
metylacji DNA gendw kodujgcych miRNA sarkoidu koni. Sarkoidy nalezg do nowotworéw skéry,
a ich guzowata posta¢ moze utrudniac uzytkowanie koni i uposledzac ich funkcje motoryczne.
W zwigzku z powyiszym, ale takze z uwagi na brak wysoce skutecznej metody leczenia, podjgto
probe poznania mechanizmdw wptywajgcych na zmiany poziomu ekspresji miRNA lezgcych
u podstaw rozwoju tego nowotworu. Biorgc pod uwage wyniki wczesniejszych badan przyjeto
hipoteze, ze jednym z tych mechanizméw mogg by¢ zmiany w poziomie metylacji DNA gendw
kodujacych mikroRNA. Dlatego tez, celem niniejszych badan byto okreslenie wzorca metylacji
DNA wybranych genéw kodujgcych miRNA o potencjalnym znaczeniu w transformacji
neoplastycznej sarkoidéw. Uzyskane wyniki sugerujg, ze metylacjia DNA moze by¢ jednym
z mechanizméw odpowiedzialnych za regulacje ekspresji miRNA wsrdd ztozonych sieci
regulacyjnych.

Ostatnia z prac ujetych w cyklu powigzanych tematycznie artykutéw naukowych miata
na celu okreslenia efektu zastosowania w dawce pokarmowej réznych zrodet ttuszczu (olej
rzepakowy, t6j wotowy, olej kokosowy) na globalny profil miRNA tkanki tluszczowej swini.
Badania te stanowity kontynuacje wczesniejszych badan (H2) polegajacych na okresleniu
wptywu ttuszczdw roznego pochodzenia na zmiane profilu ekspresji mikroRNA watroby
Swinskiej. W przypadku niniejszych badan prowadzone analizy pozwolity zidentyfikowaé 165
unikatowych znanych mikroRNA, a takze doprowadzity do odkrycia 299 nowych sekwencji
mikroRNA, stanowigcych obiecujace Zzrodto sekwencji kandydujgcych do roli biomarkeréw. Na
podstawie przeprowadzonych badan wykazano wplyw ttuszczow réznego pochodzenia na
ekspresje mikroRNA tkanki ttuszczowej swini. Tym samym potwierdzono zaangazowanie
mikroRNA w odpowiedz na poziomie molekularnym na stosowanie réznych zrédet ttuszczu.
Wykazano jednoczesnie, ze sposrod analizowanych rodzajow ttuszczu, olej kokosowy jest
najsilniejszym modulatorem ekspresji mikroRNA w tkance ttuszczowej.

Na podstawie analizy publikacji oraz ich opisu przedstawionego w autoreferacie
stwierdzam, ze istotnym osiggnieciem cyklu badan jest scharakteryzowanie po raz pierwszy
z wykorzystaniem wysokoczutej metody sekwencjonowania nastepnej generacji, profilu
ekspresji mikroRNA watroby $wiriskiej, w tym wytypowanie dotychczas nieznanych sekwencji.
W osiggniecie z tego zakresu wpisuje si¢ takze odkrycie nieznanych dotychczas sekwencji
mikroRNA w tkance ttuszczowej oraz istocie szarej okotowodociggowej mdzgu $wini. Uwazam
ponadto, Ze istotnym osiggnieciem wynikajgcym z cyklu publikacji jest wykazanie, ze olej
kokosowy jest najsilniejszym modulatorem ekspresji mikroRNA w tkance ttuszczowej oraz
watrobie $wifskiej w pordwnaniu z innymi Zrédtami ttuszczu. Na podkreslenie zastuguje takze
zastosowanie celowanego sekwencjonowania do ukierunkowanej identyfikacji wariantéw
genetycznych gendw mikroRNA, stanowigcego mniej czasochtonng i tariszg alternatywe dla
sekwencjonowania catego genomu. Warto podkreéli¢, ze Habilitantka konsekwentnie
realizowata poszczegélne etapy badan wykorzystujgc w tym celu nowoczesne metody
analityczne a takze wiasciwie dobrany i wykorzystany materiat badawczy. Tym samym
zapewniona zostata wiarygodnos¢ uzyskanych wynikéw oraz ich poprawne wnioskowanie.



Nalezy podkresli¢, ze wyniki czesci badar przedstawione w powyzszych publikacjach uzyskano
dzigki realizacji projektu na finansowanie, ktérego Habilitantka pozyskata rodki z Narodowego
Centrum Nauki w ramach konkursu Preludium. Podsumowujac powyzsze stwierdzam, ze
przedstawione do oceny prace ujete w cykl powigzanych tematycznie artykutow naukowych s3
wartodciowe zwtaszcza w  kontekicie potencjalnego wykorzystania mikroRNA jako
biomarkeréw cech produkcyjnych oraz choréb o podtoiu nowotworowym i stanowig
osiggniecie naukowe w rozumieniu art. 219, ust. 1, pkt 2 ustawy Prawo o szkolnictwie wyzszym
i nauce wnoszgc istotny wktad w rozwdj nauk zootechnicznych.

Podstawq ubiegania sig o nadanie stopnia naukowego doktora habilitowanego jest
przede wszystkim osiggnigcie naukowe przedstawione w postaci cyklu publikacji powigzanych
tematycznie. Nie jest nig autoreferat. Niemniej jednak uwazam, ze wskazanym jest odniesienie
sie rowniez i do tej czesci catosci opracowania celem unikniecia ewentualnych potknigé
w publikacjach i opracowaniach w przysztosci. W trakcie analizy pierwszej czesci autoreferatu,
w ktdrej dokonano scharakteryzowania osiggniecia naukowego, Habilitantka przywotujgc
nazwy polskich ras swin postuguje si¢ nazewnictwem Landrace oraz Wielka Biata. Poprawniej
bytoby postugiwac sie formalnie przyjetymi petnymi nazwami ras éwin, takimi jak polska biata
zwistoucha oraz wielka biata polska, ktére majg swoje odpowiedniki w jezyku angielskim Polish
Landrace i Polish Large White. Ponadto przyjac nalezy, ze nazwy ras zwierzat w jezyku polskim
powinnisSmy pisa¢ z matej litery. Przygotowanie publikacji, od samego poczatku jej
powstawania w jezyku angielskim sprawia, ze przywigzujemy mniejsza wage do poprawnej
i zrozumiatej konstrukcji zdan w jezyku polskim. Oceniajgc autoreferat mozna odniesé
wrazenie, 7e z taka sytuacjag mamy do czynienia w niniejszym przypadku. Jako przyktad
przytocze fragment z autoreferatu, cyt. ,,Ponadto, przedstawione w niniejszym cyklu badania
o charakterze podstawowym niosg ze sobg mozliwos¢ kontynuacji w postaci doswiadczen,
ktére natoig priorytet na aplikowalnos¢ rezultatéw w hodowli”. Czy nie lepiej brzmiatoby
zdanie ,Ponadto, przedstawione w niniejszym cyklu badania o charakterze podstawowym
stanowig punkt wyjscia do ich kontynuowania w doswiadczeniach o charakterze aplikacyjnym
w hodowli zwierzat”? Z uwagi na jakosSc¢ tej czesci opracowania uwazam, ze nalezatoby
ujednolici¢ spis literatury. Aktualnie w niektérych przypadkach przedstawiane sg petne nazwy
tytutdéw czasopism, a w innych tylko ich skrdty. Ponadto, doceniajgc wkiad w przygotowanie
publikacji wszystkich autoréw uwazam, ze nalezatoby przywotywac nazwiska ich wszystkich,
zamiast podawac ,et al.”.

Ocena pozostatych osiggnie¢ naukowo-badawczych

Habilitantka swdj rozwdj naukowy od samego poczatku zwigzata z Instytutem
Zootechniki Panstwowego Instytutu Badawczego w Krakowie, gdzie realizowata swoja prace
magisterska a nastepnie doktorsky. Tutaj tez, juz w trakcie studiéw doktoranckich zostata
zatrudniona na stanowisku biotechnologa w Dziale Genomiki i Biologii Molekularnej,
a nastepnie, po obronie pracy doktorskiej w 2016 roku, na stanowisku adiunkta. Od samego
poczgtku kariery zawodowej lJej zainteresowania naukowo-badawcze skupiaty sie¢ na
zagadnieniach z zakresu szeroko pojetej genetyki molekularnej. Tym zagadnieniom
poswiecony jest pozostaty dorobek naukowy Habilitantki.

Brata miedzy innymi udziat w badaniach majacych na celu: charakterystyke cytogenetyczng
genomu mieszancow lisa, mapowanie gendw i analize struktur chromosomowych
z wykorzystaniem technik cytogenetyki molekularnej oraz identyfikacje markerow
cytogenetycznych u zwierzat hodowlanych i dziko 2zyjacych. Za badania z zakresu



molekularnych aspektow rozrodu i zaburzen ptodnosci u koni zostata uhonorowana nagroda
zespotowg Ministra Rolnictwa i Rozwoju Wsi w 2012 roku.

Doskonalenie warsztatu badawczego przez Habilitantke o wysokoprzepustowe analizy DNA
oraz RNA pozwolito na rozwdj zakresu prowadzonych badarn o zagadnienia zwigzane
z genomika zwierzat gospodarskich. Niektore z nich miaty na celu okreslenie struktury blokow
haplotypowych i nierownowagi sprzezen w genomach wybranych ras swin, koni i bydta. Na tej
podstawie stwierdzono miedzyrasowe roznice w tych strukturach. W innych
scharakteryzowano zmiany typu CNV (ang. copy number variation) u wybranych polskich ras
bydta w oparciu o dane pochodzace z macierzy genotypowych. W kolejnych badaniach z tego
zakresu przeprowadzono charakterystyke sygnatur selekcji réznych ras koni, bydta i Swin w celu
identyfikacji potencjalnych floci gendw odpowiedzialnych za cechy fenotypowe. Kolejne
badania obejmowaty swoim zakresem identyfikacje zaburzen na poziomie molekularnym
wywotujgcych zmiany nowotworowe u zwierzat. Na ich podstawie okreslono m.in. profil
ekspresji mikroRNA w sarkoidzie konskim. Ponadto w badaniach z zakresu epigenetyki tego
nowotworu okreslono wzorzec metylacji DNA sarkoidéw oraz tkanki zdrowej w genach
kodujgcych biatka jak rowniez zidentyfikowano zaburzenia tego wzorca w efekcie
nowotworzenia. Inne badania w ramach tego cyklu byty realizowane we wspétpracy
z naukowcami z Uniwersytetu Przyrodniczego w Lublinie. Ich celem byto zidentyfikowanie
zmiennosci strukturalnych typu CNV oraz LOH w nowotworze psim w skali genomu.
Zidentyfikowano wigksze aberracje w materiale genetycznym nowotworu w pordwnaniu
z tkanka zdrowa, bedace czesciej amplifikacjami obejmujacymi geny o potwierdzonym udziale
W rozZwoju nowotworow.

Kolejny blok tematyczny badan skupiat sig na poszukiwaniu markerow genetycznych cech
produkeyjnymi swin, o potencjale aplikacyjnym dla konstruowanych programéw hodowlanych.
W ramach tych badan poréwnano profile ekspresji gendéw i mikroRNA pomiedzy osobnikami
réznigcymi sie¢ masa poledwicy u dwaéch ras swin pietrain i hampshire. Dzieki tym badaniom
mozliwe okazato sie wskazanie potencjalnie istotnych genéw oraz mikroRNA zwigzanych
z ksztattowaniem sig tkanki migsniowej u tego gatunku zwierzat. W innej pracy w ramach tego
bloku tematycznego przeprowadzono badania majace na celu przyblizenie proceséw
molekularnych wptywajacych na iloé¢ i jakos¢ tkanki ttuszczowej. W badaniach wykorzystano
rasy Swin o réznym stopniu ottuszczenia. Wykazano zmienione poziomy ekspresji 8 genéw i 14
mikroRNA pomiedzy grupami o skrajnym otfuszczeniu. Tym samym stwierdzono, ze sekwencje
te mogq wptywac na ilos¢ i jakos¢ ttuszczu Swin z uwagi na ich zaangazowanie w metabolizm
kwasow ttuszczowych, réznicowanie adipocytédw czy ekspresje leptyny.

W kregu zainteresowan badawczych Habilitantki znalazty sie réwniez zagadnienia zwigzane
z charakterystyka profili ekspresji mikroRNA pytku brzozowego, uznawanego za gléwng
przyczyne kataru siennego. Badania te realizowata we wspdtpracy z Instytutem Biologii
i Biotechnologii Uniwersytetu Rzeszowskiego. Otrzymane wyniki dowiodly potencjatu
mikroRNA pytku brzozowego jako nowego czynnika prozapalnego w etiologii alergicznego
niezytu nosa. Kolejne badania réwniez powstaty w ramach wspétpracy, tym razem z Instytutem
Genetyki i Biotechnologii Zwierzat Polskiej Akademii Nauk w Jastrzebcu. Dotyczyty one wptywu
infekcji patogenami wywotujgcymi mastitis na zmiany sekwencji mikroRNA w tkance gruczotu
mlecznego kréw. W wyniku infekcji gronkowcami koagulazo-pozytywnymi i -negatywnymi
stwierdzono zaburzenia ekspresji mikroRNA.

Kolejnym obszarem badawczym realizowanym we wspétpracy Instytutem Oceanografii
Uniwersytetu Gdarnskiego byto okreélenie odpowiedzi komdrek jaj pstraga teczowego na
poziomie ekspresji genéw na dziatanie promieniowania jonizujacego i UV oraz udaru



cisnieniowego. Na podstawie badan obejmujacych wplyw promieniowania stwierdzono
zmiany w poziomie ekspresji kilku genéw (np. IER2, EGR1) oraz kilkudziesieciu mikroRNA.
Jednakie dalsza analiza wykazata, ie zmiany w transkryptomie i miRNAomie mogg byc
spowodowane raczej naturalnymi procesami zachodzacymi w rozwijajgcym sie jaju niz
wptywem promieniowania jonizujacego. Drugim czynnikiem do$wiadczalnym byto wysokie
cisnienie hydrostatyczne. W tym przypadku nie wykazano istotnych réznic w profilu ekspresji
genoéw, jak réwniez w catkowitej ilosci i integralnosci RNA pomiedzy jajami poddanymi
dziataniu cisnienia i jajami grupy kontrolne;j.

W kregu zainteresowann badawczych znajduja sie réwniez zagadnienia z aktualnego
i dynamicznie rozwijanego obszaru nauki, a mianowicie nutrigenomiki zwierzat gospodarskich.
W badaniach z tego zakresu Habilitantka dokonywata oceny zmian transkryptomu tkanki
ttuszczowej Swin pod wptywem dodatku cDDGS do paszy, ktérego nadmierna podaz moze
powodowac pogorszenie jakosci stoniny. Wykazata, ze dodatek cDDGS do paszy jest czynnikiem
zmieniajgcym profil ekspresji genéw na skale genomowa w stoninie, a zidentyfikowane geny
s zaangazowane m.in. biosynteze i metabolizm kwaséw ttuszczowych.

Warto podkreslic, ze wyniki przytoczonych wyzej badan ukazaty sie w wysoko
punktowanych, renomowanych czasopismach o zasiegu $wiatowym, m.in. takich jak: Science
of The Total Environment (200 pkt., 10,754 IF), Veterinary Research (200 pkt., 3,829 IF), Cells
(140 pkt., 6,000 IF), International Journal of Molecular Sciences (140 pkt., 5,600 IF), Livestock
Science (140 pkt., 1,943 IF), Scientific Reports (140 pkt., 3,998 IF), czy Annals of Animal Science
(100 pkt., 2,090 IF) i innych. Jest to niewatpliwie potwierdzenie wysokie] jakosci prowadzonych
badan przez Kandydatke do stopnia naukowego dra habilitowanego. Podkresli¢ nalezy, ze gro
(22) publikacji ukazato sie takze w renomowanych czasopismach jeszcze przed uzyskanie
stopnia naukowego doktora. Jest to niewatpliwie dowdd Swiadomego i przemyslanego wyboru
drogi rozwoju zawodowego przysztego samodzielnego pracownika naukowego.

W ujeciu bibliometrycznym dorobek publikacyjny Habilitantki sktada sie tacznie z 138
prac, z wytaczeniem prac wchodzacych w sktad cyklu powigzanych tematycznie artykutow
naukowych (90 po uzyskaniu stopnia naukowego doktora), w tym:

— 53 oryginalnych prac twdrczych wyrdznionych w bazie Journal Citation Report (JCR),
— 54 prace opublikowane w materiatach z konferencji miedzynarodowych,
— 31 prac opublikowanych w materiatach z konferencji krajowych.

Przy tej okazji chciatbym zwrdci¢ uwage, ie w tabeli zatytulowanej ,Liczbowe

zestawienie dorobku naukowego” wkradt sie drobny btad polegajagcy na podaniu btednej
sumarycznej liczby pozostatych publikacji, ktore ukazaty sie w czasopismach z bazy JCR. Podana
sumaryczna wartos¢ wynosi 48. Z sumowania publikacji, ktdre ukazaty sie przed i po doktoracie
wydaje sig, ze powinno to byc¢ 47.
Sumaryczny IF 47 oryginalnych prac wyréznionych w bazie JCR dla roku ukazania sie publikacji
wynosi 106,293, z wytgczeniem publikacji wchodzacych w sktad osiagniecia naukowego.
taczna liczba punktow za publikacje (z wytgczeniem prac wchodzacych w skiad cyklu
powigzanych tematycznie artykutow naukowych) wedtug list MEIN wynosi 2508 (zgodnie
z rokiem opublikowania). Prace dr inz. Klaudii Pawliny-Tyszko cytowane byty 361 razy (314 -
bez autocytowan), a indeks Hirscha wynosi 10, wedtug bazy Web of Science.

Pozostaty dorobek naukowy Habilitantki jest znaczacy, a bioragc pod uwage jego wartosc
merytoryczng uwazam, ze wnosi takie istotny wkiad w rozwdj dyscypliny naukowej
zootechnika i rybactwo. Jej wartosciowy dorobek naukowy zostat dostrzezony przez liczne
wydawnictwa czasopism krajowych i zagranicznych, w tym m.in.: Animals, Archives Animal



Breeding, BMC Genomics, BMC Veterinary Research, Cells, Equine Veterinary Journal, Genes,
International Journal of Molecular Sciences, Journal of Agricultural Science and Technology,
Journal of Zhejiang University-SCIENCE B, Molecular Medicine Reports, Neural Regeneration
Research, Oncology Letters, Oncotarget, PLOS One, Research in Veterinary Science, Scientific
Reports, Translational Pediatrics, Veterinary and Comparative Oncology, czy Viruses, ktore
powierzaty Jej wykonanie recenzji prac a takze role redaktora numeru specjalnego czasopisma
“Animals” (ISSN 2076-2615) pt. "High Throughput Technique use in Animal Genetics and
Genomics".

Podkreéli¢ naleiy aktywno$é w staraniach o pozyskiwanie funduszy na realizacje
projektéw badawczych. Poza realizacja projektu NCN PRELUDIUM (2015/19/N/NZ9/00608)
ktorego opublikowane wyniki stanowig podstawe ubiegania sie o nadanie stopnia dra
habilitowanego, Habilitantka aktualnie kieruje projektem (2021/43/D/NZ9/02763), na ktérego
finansowanie w wysokosci blisko 1 min zt pozyskata takie z NCN w ramach programu SONATA.
Brata takie udziat w charakterze wykonawcy w realizacji osmiu innych projektéw
z NCN. Ponadto byta wykonawcg dwdch zadan w projekcie Narodowego Centrum Badan
i Rozwoju ,Biostrateg” zatytutowanym ,Kierunki wykorzystania oraz ochrona zasobdéw
genetycznych zwierzat gospodarskich w warunkach zréwnowazionego rolnictwa” oraz
wykonawcg i kierownikiem zadania pt. ,Zastosowanie i doskonalenie analiz molekularnych
w genotypowaniu bydta oraz prowadzenie baz danych genotypéw” w ramach Program
wieloletniego MRIiRW. Habilitantka kierowata takze zadaniem z ramienia Instytutu Zootechniki
PIB pn. “Viral and vaccine-induced immune responses in pigs’, w obszarze tematycznym
zatytutowanym “The role of the immune system of food producing animals” realizowanym
w ramach ,Europejskiego Partnerstwa na rzecz zdrowia i dobrostanu zwierzat (EUPAH&W)”
programu Horyzont (HORIZON-CL6-2023-FARM2FORK-01).

W efekcie realizacji projektéw badawczych i uzyskanych na ich podstawie wynikéw dokonata
osmiu zgtoszen wynikéw profilowania ekspresji mikroRNA do miedzynarodowej baz danych
GEO NCBI (ang. Gene Expression Omnibus) oraz jednego zgtoszenia wynikéw identyfikacji
wariantow nukleotydowych w genach kodujgcych mikroRNA u swini domowe] do bazy
europejskiej EVA (ang. European Variation Archive).

Analizujac przedtozong do oceny dokumentacje, a szczegdlnie czgs¢ dotyczacy wykazu
osiagniec (czes¢ IV), aw niej punkty 11, 13 oraz 15A i B dostrzegtem, ze Habilitantka w tytutach
podrozdziatdw o wskazanych numerach postuguje sie pojeciem ,tytut doktora”. Pragne
zauwazyc, ze osobom, w przypadku ktorych przewdd lub postepowanie doktorskie zakoriczyto
sie pomysinie nadawany jest stopien naukowy doktora, nie tytut.

We wrzesniu 2017 roku Habilitantka odbyta staz naukowy na Uniwersytecie Texas A&M
University (College of Veterinary Medicine and Biomedical Sciences, College Station, Texas,
USA), dzieki ktéremu rozwineta swéj warsztat badawczy. Zdobyte doswiadczenie pozwolito na
wdrozenie nowych rozwigzan metodycznych i technicznych w pracy laboratorium Zaktadu
Biologii Molekularnej Zwierzat Instytutu Zootechniki PIB w Krakowie.

Ocena dziatalnosci dydaktycznej, organizacyjnej i popularyzatorskiej

Habilitantka uczestniczy w realizacji procesu dydaktycznego poprzez prowadzenie
wyktadow dla studentéw studiow doktoranckich stacjonarnych i niestacjonarnych Instytutu
Zootechniki PIB w Krakowie. Jest takze promotorem pomocniczym w przewodzie doktorskim
mgr Katarzyny Kowalskiej, doktorantki Zaktadu Biologii Molekularnej Zwierzat, Instytutu
Zootechniki PIB. Petnita role promotora pracy magisterskiej studenta kierunku Biotechnologia
na Wydziale Biotechnologii i Ogrodnictwa, Uniwersytetu Rolniczego im. Hugona KoHataja



w Krakowie. Sprawowata rowniez opieke nas studentami kierunkdw biotechnologia,
bioinzynieria zwierzat Uniwersytetu Rolniczego im. Hugona Kottataja w Krakowie oraz kierunku
biologia Uniwersytetu Jagiellofiskiego w Krakowie. Habilitantka podnosi takie wiasne
kwalifikacje biorgc udziat w szkoleniach i warsztatach, ktérych na przetomie lat 2011-2021
odbyta 10.

Habilitantka brata udziat w licznych konferencjach miedzynarodowych i krajowych, gdzie
prezentowata wyniki badan w formie referatéw, doniesien i plakatow w tym m.in. w Szwajcarii,
Belgii, Hiszpanii, Wioszech, Chorwacji, Australii, Wielkiej Brytanii, Irlandii, USA, RPA, Francji,
Niemczech, Republice Czeskiej, Nowej Zelandii oraz w Polsce.

Juz na poczatku swojej kariery naukowej zostata uhonorowana zespotowa Nagroda Ministra
Rolnictwa i Rozwoju Wsi za osiggniecia w zakresie wdrazania postepu w rolnictwie pt.
+Wykorzystanie sond molekularnych specyficznych do chromosoméw konia domowego
w analizie komorek piciowych ogieréw” (2012 r.). Habilitantka byta laureatka, o czym nie
wspomniata w dokumentacji, prestizowej nagrody popularyzujacej i doceniajacej autorow
innowacji technologicznych, a mianowicie Polskiej Nagrody Inteligentnego Rozwoju 2020,
w kategorii ,Naukowiec przysztosci”, organizowanej przez Centrum Inteligentnego Rozwoju.
W przedtozonych do oceny materiatach nie doszukatem sie informacji o dziatalnodci
organizacyjnej.

Whiosek koricowy

Podsumowujac stwierdzam, ze Habilitantka posiada umiejetnosci organizacji warsztatu
pracy, nawiazywania wspotpracy z przedstawicielami nauki osrodkéw naukowych w kraju i za
granica. Jej dorobek naukowy jest wartosciowy nie tylko z poznawczego punktu widzenia, ale
rowniez z praktycznego. Dlatego tez uwazam, ze jest w petni przygotowana do samodzielnej
pracy naukowe;j.

Osiggnigcie naukowe stanowigce podstawe ubiegania sie o stopiert naukowy dra
habilitowanego, jak i pozostate osiggniecia naukowo-badawcze stanowig znaczacy wktad
Habilitantki w rozwoj dyscypliny naukowej zootechnika i rybactwo, Swiadczg o Jej istotnej
aktywnosci naukowej. Na tej podstawie stwierdzam, ze osiggniecie naukowe spetnia wymogi
okreslone w art. 219, ust. 1, pkt 2, ustawy Prawo o szkolnictwie wyzszym i nauce z dnia 20 lipca
2018 roku (t.j. Dz. U. z 2023 roku, poz. 742) i moze stanowi¢ podstawe ubiegania sig o stopien
naukowy doktora habilitowanego.

Majac na wzgledzie powyzsze wnosze do Komisji Habilitacyjnej powotanej przez Rade
Naukowq Instytutu Zootechniki — Paristwowego Instytutu Badawczego w dniu 15 grudnia 2023
roku o podjecie dalszych czynnosci w postepowaniu o nadanie dr inz. Klaudii Pawlinie-Tyszko
stopnia naukowego doktora habilitowanego w dziedzinie nauk rolniczych w dyscyplinie
zootechnika i rybactwo.
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1 lutego 2024 roku dr hab. inz. Arkadiusz Pietruszka, prof. ZUT



