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RECENZJA
dorobku naukowo-badawczego, dzialalnosci dydaktycznej, organizacyjne;j i
popularyzatorskiej oraz wspétpracy naukowej
dr inz. Eweliny Semik-Gurgul
w zwigzKku z postepowaniem o nadanie Jej stopnia doktora habilitowanego
w dziedzinie nauk rolniczych

w dyscyplinie zootechnika i rybactwo

Recenzj¢ opracowano na wniosek Rady Naukowej Instytutu Zootechniki
Panstwowego Instytutu Badawczego w Krakowie w oparciu o nastepujgce
dokumenty:
eUstawa z dnia 20 lipca 2018 r. Prawo o szkolnictwie wyzszym i nauce (Dz. U. z
2023 r.poz. 742 z p6Zn. zm.)
eUchwata nr 3 Rady Naukowej Instytutu Zootechniki Pafstwowego Instytutu
Badawczego w Krakowie z dnia 17 listopada 2023 r.
ePismo Dyrektora Instytutu Zootechniki PIB w Krakowie dr Krzysztofa Dudy z
dnia 22 listopada 2023 r. (RN/1/8/23)

Recenzjg wykonano na podstawie materialéw otrzymanych od Dyrektora
Instytutu Zootechniki PIB w Krakowie, w sktad ktérych wchodzg nastepujace
zalaczniki:
eWniosek dr inz. Eweliny Semik-Gurgul z dnia 14 wrzeénia 2023 roku

skierowany do Instytutu Zootechniki - Panstwowego Instytutu Badawczego w



Krakowie, za posrednictwem Rady Doskonato$ci Naukowej o przeprowadzenie
postepowania w sprawie nadania stopnia doktora habilitowanego

eDane wnioskodawcy

*Kopia dyplomu uzyskania stopnia naukowego doktora

eAutoreferat

*Wykaz osiggnie¢ naukowo-badawczych

sOs$wiadczenia wspotautorow

eKopie publikacji stanowigcych monotematyczny cykl publikacji naukowych
‘quqcych przedmiotem rozprawy

eProcedury postepowania w sprawie nadania stopnia doktora habilitowanego w
IZ PIB

1. Sylwetka Habilitantki
Pani dr inz. Ewelina Semik-Gurgul jest absolwentkg Wydziatu
Biotechnologii Akademii Rolniczej im. Hugona Kolgtaja w Krakowie.
Uzyskata tytul magistra inzyniera biotechnologii w zakresie biotechnologii
stosowanej w 2009 r. po obronie pracy magisterskiej pt.: ,Polimorfizm 7
sekwencji mikrosatelitarnych DNA u wybranych gatunkow koniowatych”,
ktorej promotorem byl dr hab. Tomasz Zabek. Kariere naukowg dr inz.
Ewelina Semik-Gurgul rozpoczeta na studiach doktoranckich w Instytucie
Zootechniki PIB w 2010 roku. Stopiefi doktora nauk rolniczych w
dyscyplinie zootechnika Habilitantka uzyskata w 2016 roku przedstawiajac
w Instytucie Zootechniki rozprawe naukowg pt. ,Analiza poziomu metylacji
wysp CpG regionéw kodujgcych w DNA tkanki sarkoidéw koriskich”.
Promotorem pracy byt dr hab. Tomasz Zabek, prof. IZ PIB, a Recenzentami
pracy byty: dr hab. Maria Siwek-Gapinska, prof. UTP w Bydgoszczy oraz
prof. dr hab. Ewa Stota z Instytutu Zootechniki PIB.
Od 2014 do 2016 dr inz. Ewelina Semik-Gurgul byta zatrudniona na

stanowisku biotechnologa w Samodzielnej Pracowni Genomiki, Dziat



GenomiKi i Biologii Molekularnej Zwierzat w IZ PIB, od 2017 r. do chwili
obecnej na stanowisku adiunkta w Zaktadzie Biologii Molekularnej 1Z PIB

(w tym czasie przebywata dwukrotnie na urlopie macierzynskim).

2. Ocena osiagnie¢ naukowo-badawczych
2.1. Ocena osiagnigcia naukowego

Zgodnie z wymogami formalnymi (art. 219 ust. 1 pkt. 2 Ustawy z dnia 20
lipca 2018 roku - Prawo o szkolnictwie wyzszym i nauce) dr inz. Ewelina Semik-
Gurgul wskazala na swoje osiggniecie naukowe cykl pieciu, powigzanych
tematycznie, oryginalnych i przegladowych prac naukowych, ktére zostaty
zaprezentowane pod wspdlnym tytutem ,Rola metylacii DNA jako
epigenetycznego mechanizmu regulacji ekspresji genéw w patogenezie sarkoidéw
koni”. Wskazane prace zostaly opublikowane w latach 2018-2023. Udziat
Habilitantki w ich powstaniu byl wiodacy i pierwszoplanowy zgodnie z
oswiadczeniami wspétautoréw (zal. V). Wszystkie ukazaty sie w czasopismach
indeksowanych w bazie Journal Citation Reports. Sumaryczny Impact Factor tych
prac wyniost 13,743, tgczna liczba punktéw wedtug MNiSW (zgodnie z rokiem
opublikowania) wyniosta 635, a liczba cytowan wedtug Web of Science na dzieri
25 stycznia 2024 - 15. Punktacja poszczeg6lnych prac byta w przedziale od 35 do
200 punktow. Tytuly prac stanowigcych wskazany cykl sg nastepujgce:
Publikacja 1 (P1) - Semik-Gurgul E., Zgbek T. Fornal A, Wnuk M., Pawlina-
Tyszko K. Gurgul A, Klukowska-Rétzler ], Koch C, Mihlmann K., Bugno-
Poniewierska M. (2018). DNA methylation patterns of the S100A14, POU2F3 and
SFN genes in equine sarcoid tissues. Research in Veterinary Science, 119, 302-
307.DOI:10.1016/j.rvsc.2018.07.006.
Publikacja 2 (P2) - Semik-Gurgul E. (2021). Molecular approaches to equine
sarcoids. Equine Veterinary Journal, 53 (2), 221-230. DOI:10.1111/evj.13322.
Publikacja 3 (P3) - Semik-Gurgul E., Szmatota T., Gurgul A, Pawlina-Tyszko K.,
Gatuszka A., Pedziwiatr R., Witkowski M., Zabek T. (2023). Methylome and

transcriptome data integration reveals aberrantly regulated genes in equine



sarcoids. Online ahead of print. Biochimie, 213, 100-113. DOI:
10.1016/j.biochi.2023.05.008.

Publikacja 4 (P4) - Semik-Gurgul E., Gurgul A., Pawlina-Tyszko K., Gatuszka A,
Pedziwiatr R, Witkowski M., Zabek T. (2023). Involvement of aberrant DNA
- methylation in the deregulated expression of EHF, LPAR1, MPZL3, and POPDC2
genes in equine sarcoids. Annals of Animal Science. Online ahead of print. DOI:
10.2478/ao0as-2023-0078. |
Publikacja 5 (P5) - Semik-Gurgul E. Gurgul A, Szmatota T. (2023).
Transcriptome and methylome sequencing reveals altered long non-coding RNA
genes expression and their aberrant DNA methylation in equine sarcoids.
Functional & Integrative Genomics, 23(3):268. doi: 10:1007/510142-023-01200-
2.

Koncepcja cyklu publikacji stanowigcych szczegdlne osiggniecie naukowe
byta che¢ zrozumienia mechanizméw molekularnych prowadzacych do
powstawania sarkoidéw. Wyniki badan dostarczyty nowych informacji na temat
patogenezy sarkoidéw oraz dowodéw na obecno$¢ licznych zmian w ekspresji
genow kodujgcych i genéw niekodujacego RNA, poziomie metylacji DNA oraz
dowoddow na powstawanie rearanzacji strukturalnych w genomach zmienionych
patologicznie tkanek. Przeprowadzone badania majg uzasadnienie naukowe oraz
praktyczne, gdyz duza czestotliwo$¢ wystepowania sarkoidéw w populacjach
koniowatych ma wplyw na uzytkowo$¢ koni.

- Celem pierwszej z prac (P 1) byto okre$lenie, czy wczeéniej zidentyfikowane
zmiany w poziomie ekspresji wybranych genéw SFN, S100414 i POU2F3 (zgodnie
z wynikami badan Fu i in. 2000; Andersen i Rosenfeld 2001; Donato 2001;
Dougherty i Morrison 2‘004; Marenholz i in. 2004) s3 zaangazowane w procesy
Zwigzane z transformach.nowotworowq komoérek. Obnizona ekspresja tych
genéw w prébkach sarkoidu konskiego w stosunku do prébek skéry zdrowej
zostala zidentyfikowana uprzednio przy uzyciu zaprojektowanej dla koni
mikromacierzy cDNA do badania ekspresji genéw (Semik i in., 2017). W zwigzku
z tym, celem niniejszej pracy bylo zbadanie, czy wcze$niej zidentyfikowane

zmiany w poziomie ekspresji genéw SFN, S100A14 i POU2ZF3 w tkance
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nowotworowej, moga wynika¢ z nieprawidlowej metylacji DNA ich
przewidywanych sekwencji regulatorowych i czy potencjalnie obserwowane
zmiany poziomu metylacji moga by¢ specyficzne dla proceséw biologicznych
zwigzanych z rozwojem sarkoidéw u koni i w przysztosci zosta¢ wykorzystane
jako marker nowotworowy o znaczeniu diagnostycznym. Przeprowadzone
badania dostarczyly podstawowej wiedzy dotyczacej zmian profilu metylacji DNA
pod wpltywem patologicznych proceséw zachodzacych w tkance sarkoidéw
konskich. Uzyskane w pracy wyniki nie potwierdzily bezposredniej korelacji
miedzy poziomem metylacji DNA, a obniZzong ekspresja genéw SFN i POU2F3 w
prébkach nowotworowych jednakze mogg stanowi¢ podstawe do rozpoznania
mechanizméw regulujacych ekspresje gendéw, bioracych udzial w patogenezie
nowotworu oraz proceséw metabolicznych ulegajacych zaburzeniu w trakcie
progresiji tego schorzenia.

Druga praca (P 2) byla pracg przegladowa koncentrujaca sie na zestawieniu
dostepnych wynik6w badan dotyczacych znaczenia wspomnianych proceséw dla
funkcjonowania wybranych grup genéw, ktérych zaburzenia mogg przyczynia¢
si¢ do powstawania sarkoidéw u koni. Wynikiem przeprowadzonej analizy
danych literaturbwych jest szereg obserwacji przyczyniajacych sie do lepszego
zrozumienia patogenezy sarkoidu. Przeglad danych literaturowych dotyczacych
modyfikacji epigenetycznych w sarkoidzie wskazal, ze nieprawidtowa metylacja
DNA, modyfikacje histonéw i zmiany w profilu ekspresji mikroRNA to
podstawowe mechanizmy epigenetyczne zwigzane z inicjacja nowotworu oraz
jego progresja i tworzeniem przerzutéw. Liczne badania nad nowotworami u
ludzi wykazaty nieprawidtowe profile mikroRNA i ujawnily unikalne, specyficzne
dla choroby profile ekspresji onkogennych i supresorowych mikroRNA. Zmiany w
ekspresji mikroRNA obserwowano réwniez w tkankach sarkoidéw u koni i
liniach komoérkowych fibroblastéw koniskich transformowanych BPV. Ciekawe
wyniki uzyskano réwniez w badaniu pilotazowym, w ktérym poréwnano profile
mikroRNA w surowicy i krwi petnej koni zdrowych i chorych, a nastepnie
skorelowano je z ekspresja mikroRNA w tkance guza. Analiza profili mikroRNA w

surowicy i krwi petnej pozwolita rozr6zni¢ konie kontrolne od koni z sarkoidami.
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Obsérwacje te moga pos}u'Zyé w przysziosci jako podstawa do opracowania
nieinwazyjnych biomarkeréw diagnostycznych tego schorzenia (Unger i in.
2019).

Celem trzeciej pracy (P 3), wchodzacej w wyznaczony przez Habilitantke
cykl, byla préba integracyjnej analizy danych dotyczacych metylomu i
transkryptomu w sarkoidach konskich, w celu okreslenia ich wzajemnych
zalezno$ci oraz identyfikacji zbioru gendéw, ktérych poziom ekspresji jest
rozregulowany przez nieprawidtowa metylacje DNA w tkance nowotworowej. W
celu scharakteryzowania wzorca metylacji DNA w sarkoidach koni,
przeprowadzono analize RRBS dla 12 prébek tkanki nowotworowej i 12 prébek
skory zdrowej (grupa kontrolna). Sekwencjonowanie nastepnej generacji
pozwolilo na wygenerowanie S$rednio 34,7 miliona odczytéw na probke.
Przeprowadzona analiza integracyjna epigenomu i transkryptomu sarkoidow
konskich wykazata ujemng korelacje miedzy metylacja miejsc CpG a ekspresja
gendéw nie tylko w regionach promotora, ale takze w eksonach i intronach gendw.
Niniejsze badanie potwierdzito wcze$niejsze wyniki dotyczace zmian poziomu
metylacji i ekspresji genu SFN oraz dostarczyto nowych informacji w zakresie
regulacji przebudowy macierzy pozakomdrkowej spowodowanej procesami
patologicznymi w tkance sarkoidu koni. Otrzymane wyniki daly podstawy dla
dalszych badan w tym zakresie i przyczynily sie do zwiekszenia wiedzy na temat
aberrentnej regulacji ekspresji gendw przez metylacje DNA w patogenezie
sarkoidéw u koni.

W badaniach réznych autoréw (Yang i in. 2014; Wang i in. 2022)
zaobserwowand, ze metylacja DNA w regionach kodujacych genéw jest dodatnio
skorelowana z poziomem ekspresji i moze potencjalnie wylacza¢ alternatywne
promotory lub inne elementy funkcjonalne hamujace ekspresje, tak aby utrzymac
wydajno$¢ transkrypcji. W zwigzku z powyzszym czwarta z prac (P 4) wchodzaca
w sklad osiggniecia naukowego dotyczyla oceny poziomu metylacji
zidentyfikowanych wysp CpG w przewidywanym regionie promotorowym genéw
LPAR1 (Lysophosphatidic Acid Receptor 1), MPZL3 (Myelin Protein Zero Like 3) i
POPDC2 (Popeye Domain Containing 2), ale takie w ciele genu EHF (ETS
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Homologous Factor), aby zbadaé, czy metylacja DNA moze by¢ zwigzana z
wykrytymi we wczesniejszych badaniach zmianami w poziomie ekspres;ji tych
genéw w prébkach sarkoidéw koni. Na podstawie otrzymanych wynikéw
wyciqghieto whniosek, ze nieprawidtowa metylacja czesci kodujacych genéw jest
(podobnie jak metylacja promotoréw) waznym mechanizmem epigenetycznym
biorgcym udzial w patogenezie sarkoidéw koniskich. Hipometylacja regionu
promotorowego LPARI i hipermetylacja regionu kodujacego genu POPDC2 moga
odgrywacé wazna role regulacyjng w neoplastycznej transformacji tkanek skéry u
koni. Co wiecej, otrzymane wyniki ujawnily obecno$¢ SNP w obrebie miejsca CpG
zlokalizowanego w promotorze POPD(C2, ktéry moze wplywacé na zmiang wzorca
metylacji w tkance nowotworowej, co jednak wymaga dalszych badan.
Przeprowadzone w ramach piatej pracy cyklu (P 5) badania pozwolity na
identyfikacje IncRNA potencjalnie powigzanych z procesami inicjacji i progres;ji
sarkoidow konskich. Na podstawie uzyskanych wynikéw wytypowano trzy
DEIncRNA, ktére moga uczestniczyé w rozwoju tego nowotworu poprzez ich
interakcje z-genami ADAMTSZ2, ADAMTS15 i COL14A1 oraz poSrednio wptywac na
stabilno$¢ i zmiany w obrebie ECM. Zidentyfikowano réwniez grupe IncRNA,
ktérych ekspresja ulega zaburzeniu podczas procesu onkogenezy potencjalnie
pod wplywem zmienionej metylacji DNA. Uzyskane wyniki dostarczajg nowych
informacji na temat wspétzaleznosSci i zaangazowania réznych mechanizméw
epigenetycznych w proces transformacji neoplastycznej komérek skéry u koni. W
perspektyWie, nalezy przeprowadzi¢ badania zmierzajgce do poznania
szczegdtowego mechanizmu interakcji DEIncRNA ze wspomnianymi powyzej
genami docelowymi. Wyniki te pomoga w zrozumieniu patogenezy sarkoidéw |

oraz utatwia diagnoze i opracowanie nowych terapii tego nowotworu.

Podsumowujgc przedstawiony cykl | prac twdrczych, ktoéry =zostat
zaprezentowany jako osiggniecie naukowe, stanowi moim zdaniem znaczgcy
wktad w rozwéj dyscypliny zootechnika i rybactwo o charakterze podstawowym,
ale takze praktycznym. W ramach badan Habilitantka poruszyla szereg zagadnieni

z zakresu epigenetyki w odniesieniu do jednego z najczeSciej wystepujgcego
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nowotworu skéry u koniowatych, jakim jest sarkoid. W wielu o$rodkach
badawczych prowadzone sg intensywne badania majace na celu identyfikacje
mechanizméw molekularnych, ktére moga przyczynia¢ sie do etiopatogenezy
sarkoidéw Kkoniskich. Badania te, w duzej mierze skupiajg sie na identyfikacji
zmian w profilu ekspresji gené6w oraz poszukiwaniu zaburzen mechanizmoéow
epigenetycznych, takich jak ekspresja mikroRNA i metylacja DNA,
charakterystycznych- dla tego nowotworu. Omawiane badania obejmujg
kompleksowg analize, zaré6wno globalnego poziomu metylacji, jak réwniez
dotycza zmian profilu metylacji DNA pojedynczych loci oraz ich zwigzku z
ekspresjg genéw kodujacych oraz IncRNA o potencjalnym znaczeniu dla procesu
nowotworzenia. W przebiegu badan dokonano takze integracji informacji o
transkryptomie z wynikami analizy metylacji DNA w skali genomu w chorobowo
zmienionych i zdrowych tkankach. Dodatkowo, przeprowadzono kompleksowy
przeglad literatury naukowej podsumowujgcy dotychczasowe wyniki badan
molekularnych odnoénie tego nowotworu, w tym zmian na poziomie epigenomu,
ktory dostarczyt informacji na temat udzialu okreslonych grup genéw w
molekularnych mechanizmach towarzyszacych patogenezie sarkoidéw.

Za cenne dokonanie osiggniecia publikacji wskazanych do oceny mozna
moim zdaniem uzna¢, iZ uzyskane wyniki stanowia kompleksowe, lecz ciagle
jeszéze mozliwe do poszerzania o nowe aspekty, opracowanie zagadnienia, dajace
podstawe do dalszych badan identyfikujacych podtoze molekularne tego
schorzenia oraz moga by¢ wykorzystane w diagnostyce molekularnej i w
opracowaniu nowych strategii w leczeniu sarkoidéw, a w przysztosci innych

zmian nowotworowych u koni, a nawet innych ssakéw.

Cztery prace stanowigce cykl publikacji zostaly wykonane we
wspotautorstwie, w jednej dr inz. Ewelina Semik-Gurgul jest jedynym autorem,
natomiast we wszystkich jest pierwszym i korespondencyjnym autorem. Na
podstawie zalgczonych o$wiadczenn oraz wskazah Habilitantki, jej udzial w
pracach byl pierwszoplanowy i wiodgcy. Habilitantka wykazata, ze Jej wklad w

powstanie tych prac polegal na samodzielnym lub we wspélautorstwie:
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opracowaniu koncepcji i metodyki badan, udziale w analizach molekularnych,
wiodgcym udziale w statystycznym opracowaniu danych, sformutowaniu
wnioskéw oraz przygotowaniu manuskryptu. Wazne, z pozycji osiggniecia
samodzielnosci naukowej, jest przede wszystkim opracowanie koncepcji i
metodyki badan, statystyczne opracowanie danych, przygotowanie manuskryptu
oraz petnienie funkcji autora korespondujacego.

Biorgc powyzsze pod uwage uwazam, iZ osiagniecie naukowe bedace
podstawg ubiegania si¢ dr inz. Eweliny Semik-Gurgul o stopiefi doktora
habilitowanego speinia wymagania Ustawy Prawo o szkolnictwie wyzszym i

nauce pod wzgledem merytorycznym i formalnym.

2.2. Ocena pozostaiej aktywnos$ci naukowej Kandydatki oraz istotnej
aktywnos$ci naukowej realizowanej w wiecej niz jednej uczelni, instytucji
naukowej lub instytucji kultury, w szczeg6lnosci zagranicznej

Zainteresowania naukowe Habilitantki, ktérych podjeta sie w czasie studiéw
doktoranckich skupity sie na kilku kierunkach, obejmujacych szereg zagadnien
zwigzanych z szeroko pojetym Wykorzystaniem narzedzi genetyki molekularnej
w badaniach prowadzonych u zwierzat gospodarskich i towarzyszacych. Przed
uzyskaniem stopnia doktora dr inz. Ewelina Semik-Gurgul opublikowata: 14 prac
naukowych znajdujacych si¢ na liScie JCR oraz 13 (lub 28, dane sprzeczne w
réznych miejscach zat. IV - Wykaz osiagnie¢ naukowo-badawczych, strona 10-16
1 18-19) referatéw, komunikatéw i plakatw prezentowanych na
miedzynarodowych i krajowych konferencjach naukowych.

Po uzyskaniu stopnia doktora nauk rolniczych w 2016 roku (praca
doktorska pt.: ,Analiza poziomu metylacji wysp CpG regionéw kddujqcych w DNA
tkanki sarkoidéw koriskich”) Kandydatka podjela prace w dziale Genomiki i
Biologii Molekularnej Zwierzat I1Z-PIB gdzie pracuje do dnia dzisiejszego. Do
glownych kierunkéw badawczych, wokét ktérych skupiaja sie zainteresowania
Habilitantki mozna zaliczy¢:

a) wykorzystanie markeréw genetycznych do oceny zréznicowania genetycznego

i kontroli rodowoddw u koni;



b) epigenetyka i transkryptomika (badania nie bedqce przedmiotem giéwnego
osiggniecia naukowego);

c) wykorzystanie narzedzi omik i genetyki molekularnej w badaniach nad
sarkoidami u koni (nie bedqce przedmiotem gtéwnego osiggniecia naukowego);

d) wykorzystanie narzedzi genomiki w badaniach nad zmiennosciq genomu i
zréznicowaniem genetycznym ras zwierzqt gospodarskich;

e) inne badania wykorzystujgce metody genetyki i genomiki.

Ad. a - Habilitantka w swoich badaniach ujawnila réznice genetyczne pomiedzy
populacjami koni zaliczanych do réznych ras, jak réwniez wskazata na mozliwa
przydatnos$¢ tego typu markeréw genétycznych do weryfikacji rodowodéw u
koni. | |

Ad. b - Kandydatka skoncentrowata si¢ na analizie zmian w poziomie metylacji
DNA pod wplywem réznych czynnikéw, w tym starzenia sie organizmu.

Ad. ¢ - badania Habilitantki skoncentrowaly sie na analizie zmian na poziomie
molekularnym zwigzanych z procesami powstawania i progresji sarkoidéw u
koni. W badaniach wykazano, Ze pomimo licznych doniesieri opisujacych
nieprawidlowg metylacje promotoréw analizowanych genéw w nowotworach u
ludzi, uzyskane dane nie potwierdzily wystepowania tego typu zaleznoéci w
badanych prébach sarkoidu, co wyklucza mozliwoé¢é wykorzystania
wspomnianych gendw do diagnostyki tego schorzenia u koni.

Ad. d - badania dotyczyly zagadniefi genetyki populacyjnej (bydia, trzody
chlewnej, koni oraz ptakéw). Dla przykltadu w badaniach na dwéch
subpopulacjach bydta rasy polskiej czerwonej zaobserwowano wyrazne réznice
genetyczne miedzy analizowanymi populacjami w obrebie peptydéw
wykazujgcych dziatanie bakteriostatyczne wzgledem bakterii Gram-ujemnych i
Gram-dodatnich, wiruséw i innych jednokomérkowych pasozytéw. Inne badania
przeprowadzone na 4 rasach $win potwierdzily obecno$¢ potencjalnych genéw
kandydujacych dla charakterystycznych cech fenotypowych w poszczegélnych
rasach i daty mocne podstawy do dalszych badan majacych na celu identyfikacje
zrodet zmienno$ci wéréd badanych ras $win. Kolejne badania z zakresu genetyki

populacji dotyczyty analizy stopnia zréznicowania genetycznego dwéch typéw
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polskich koni zimnokrwistych: sokélskiego i sztumskiego, stwierdzajac wyrazne
réznice w profilach genetycznych obu typoéw.
Ad. e - badania te dotyczyly m. in. identyfikacji aberracji strukturalnych genomu
na bazie informacji pozyskanych z mikromacierzy genotypujgcych oraz
okreslenia ich roli i znaczenia w progresji nowotworéw sutka u pséw; oceny
odpowiedzi komoérek migsni gtadkich naczyn na traktowanie kurkuming oraz
okreslenia zmian zachodzacych w ich epigenomie i transkryptomie jatéwek pod
wplywem zastosowanej diety.

Po uzyskaniu stopnia doktora dr inz. Ewelina Semik-Gurgul opublikowata:
29 prac naukowych znajdujacych sie na li$cie JCR (poza artykutami wchodzacymi
w osiggniecie naukowe), 1 prace spoza listy czasopism znajdujacych sie w bazie
JCR oraz 34 (lub 62, dane sprzeczne w réznych miejscach zat. IV - Wykaz
osiggnie¢ naukowo-badawczych, strona 10-16 i 18-19) referaty, komunikaty i
plakaty prezentowane na miedzynarodowych i krajowych konferencjach
naukowych. |

Warto podkresdli¢, iz jeszcze przed obrong pracy doktorskiej, Kandydatka
byta autorem lub wspétautorem 2 opublikowanych w miedzynarodowych bazach
danych sekwencji nukleotydowych, wariantéw polimorficznych oraz wynikéw
uzyskanych z wykorzystaniem mikromacierzy cDNA oraz sekwencjonowania
nastepnej generacji, a po doktoracie opublikowala 10 takich zgloszen.
| Oprdcz dorobku przedstawionego jako szczegélne osiggniecie naukowe
Habilitantka legitymuje si¢ duzym dorobkiem naukowo-badawczym, ktéry jest
wynikiem Jej zainteresowan gtéwnie z zakresu narzedzi genetyki molekularnej u
zwierzat gospodarskich i towarzyszacych. Na podkreslenie zastluguje fakt, iz
Habilitantka obronita prace doktorska w 2016 roku, wiec zgromadzila ten
dorobek po 7 latach od doktoratu.

:W ocenie parametrycznej catkowity dorobek naukowy dr inz. Eweliny
Semik-Gurgul posiada nastepujace wartosci (wg bazy Web of Science, stan na
dzien 1 lutego 2024 r.):

- Liczba publikacji w czasopismach z listy JCR = 48
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- Liczba punktéw za powyisze publikacje (zgodnie z rokiem opublikowania) =
3858

- Liczba cytowan = 409

-Index H=10

- IF (zgodny z rokiem wydania) = 124,636

Catkowity dorobek naukowy Habilitantki zawiera 96 prac, w tym:

- 5 oryginalnych prac naukowo-badawczych, wskazanych jako osiggniecie
naukowe na stopienn doktora habilitowanego, wszystkie indeksowane w bazie
Web of Science,

- 43 oryginalne prace naukowe, indeksowane w bazie Web of Science (14
opublikowanych przed doktoratem, 29 po uzyskaniu stopnia doktora),

- 1 praca opublikowana w czasopismach spoza listy JCR po uzyskaniu stopnia
doktora,

- 26 publikacji w migdzynarodowych materialach konferencyjnych (9
zaprezentowanych przed doktoratem, 17 po uzyskaniu stopnia doktora),

- 21 publikacji w krajowych materiatach konferencyjnych (4 zaprezentowane
przed doktoratem, 17 po uzyskaniu stopnia doktora), |

Catkowita warto$¢ punktowa przedstawionego do oceny dorobku wynosi
3865 (wedtug punktacji zgodnie z rokiem opublikowania). Suma punktéw
MNiSW/MEIN za 14 prac opublikowanych przed doktoratem wyniosta 283 pkt, a
IF 17,538. Po doktoracie tgczna suma punktéw 35 opublikowanych prac (z
cyklem stanowigcym szczegdlne osiagniecie naukowe) wynosi 3582 pkt., a IF
107,098. Analizujagc dorobek cato$ciowy dr inz. Eweliny Semik-Gurgul w 13
pracach Habilitantka byta pierwszym autorem, w 10 drugim, w 8 trzecim, a w
pozostatych przypadkach Jej nazwisko znalazlo sie na dalszym miejscach (od 4 do
7).

Chciatabym zwréci¢ uwage na fakt, Ze po uzyskaniu stopnia doktora
dorobek Habilitantki Zwie;kszy} sie punktowo ponad 12-krotnie w stosunku do
osiggnie¢ przed doktoratem. Nalezy réwniez wyraznie podkresli¢, Ze tak znaczacy
wzrost dorobku po doktoracie miat nie tylko charakter ilosciowy, ale takze

jakoSciowy co wskazuje, ze rozwdj naukowy poparty stosownym
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przygotowaniem metodycznym przebiegat we witasciwym kierunku. To witasnie
po doktoracie, a doktadnie w latach 2017-2023, zostaty opublikowane wszystkie
najlepsze i najwyZej punktowane prace (takze te stanowigce szczegdlne
osiggniecie) w renomowanych czasopismach z listy JCR, m.in.: Genomics, Cells,
International Journal of Molecular Sciences, Livestock Science, Veterinary and
Comparative Oncology, Equine Veterinary Journal.

Oceniajac dorobek naukowo-badaczy dr inz. Eweliny Semik-Gurgul nalezy
wspomnie¢ réwniez o imponujgcym udziale Habilitantki w projektach
badawczych. Wedtug danych zawartych w zat. IV Habilitantka byta:

e wykonawca w 5 projektach badawczych (finansowanych ze $rodkéw
konkursowych NCN, NCBR)

e wykonawca w 4 projektach realizowanych ze §rodkéw IZ PIB,

o kierownikiem projektu, kierownikiem zadania i gléwnym wykonawca w
kolejnych 2 projektach finansowanych ze §rodkéw zewnetrznych,

e pomystodawcy i gtéwnym wykonawcg w 4 projektach realizowanych ze
srodkéw IZ PIB,

a obecnie jest:

e wykonawca w projekcie bedacym w trakcie realizacji dotyczacym
sarkoid6éw (finansowanych ze §rodkéw NCN)

e wykonawcg w projekcie Horizon klaster 6 dotyczacym zdrowia i
dobrostanu zwierzat

e kierownikiem, gléwnym wykonawca lub wykonawcg w 4 projektach

realizowanych ze $rodkéw IZ PIB.

Swoje doswiadczenie naukowo-badawcze Kandydatka doskonalita uczestniczac
w stazach naukowych:

e w okresie od 2014 do 2018 roku (w trakcie i po doktoracie) odbyta staz

zorganizowany w formie kilkunastu, 1-2 dniowych wizyt w

Pozawydziatowym Instytucie Biotechnologii, Uniwersytetu Rzeszowskiego
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w Weryni, w ramach ktérego szkolita sie w zakresie techniki klonowania w
wektorze plazmidowym i transformacji komérek kompetentnych
e w okresie od 05 do 30 czerwca 2023 roku zrealizowata miesieczny staz w

O$rodku Medycyny Eksperymentalnej i Innowacyjnej Uniwersytetu

Rolniczego w Krakowie, w trakcie ktérego nabyla doswiadczenia w

zakresie hodowli in vitro komoérek, wyprowadzania hodowli pierwotnych i

pracy z wykorzystaniem biatek rekombinowanych.

Staze zaowocowatly publikacjami oraz kompetencjami, ktére pozwolily zdoby¢
finansowanie ztozonych projektéw naukowych.

W trakcie kariery naukowej Habilitantka wykonata 36 recenzji redakcyjnych
manuskryptéw prac przedtozonych do publikacji w miedzynarodowych
czasopismach naukowych, m.in.: BMC Genomics, Cells, Genomics, Genes, Animals,
Equine Veterinary Journal. Zostala takze zaproszona do peinienia funkcji
Redaktora wydania specjalnego pt. ,“Advances in Equine Oncology: Causes,
Molecular Changes, Clinicopathologic and Treatment” w czasopi$mie Animals.

Dobrym dopelnieniem dorobku naukowo-badawczego sa réwniez referaty
i komunikaty wygaszane przez Habilitantke na konferencjach naukowych
krajowych i zagranicznych $§wiadczace o Jej duzej aktywnos$ci w upowszechnianiu
swoich koncepcji badawczych, co stanowi ceche samodzielnego i dos§wiadczonego
pracownika naukowego.

Dr inz. Ewelina Semik-Gurgul otrzymata wyréznienie za najlepsza prace
magisterskg w konkursie Polskiego Towarzystwa Zootechnicznego, 3 nagrody: za
najlepszy plakat podczas konferencji EAAP, najlepsza prezentacje ustng na V
Polskim Kongresie Genetyki oraz najlepsza prace doktorska z zakresu nauk
zootechnicznych w konkursie Polskiego Towarzystwa Zootechnicznego.

Uwazam, iz wyniki badan dr inz. Eweliny Semik-Gurgul majg
przyszto$ciowo obiecujace zastosowanie w nauce i praktyce. Przedstawiony do
oceny dorobek, nie wchodzacy w sklad szczegdlnego osiqgniqéia naukowego, jest
bardzo duzy pod wzgledem iloSciowym i jako$ciowym, szczegblnie, ze zostat

zdobyty w krétkim czasie.
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3. Ocena dorobku dydaktycznego, organizacyjnego i popularyzatorskiego

Habilitantka wskazata, ze w sferze dziatalnosci dydaktycznej jej dziatalno$é
rozpoczeta sig wraz z podjeciem pracy na stanowisku adiunkta i polegata na
prowadzeniu wykladéw dla studentéw studiéw doktoranckich stacjonarnych i
niestacjonarnych organizowanych przez Instytut Zootechniki PIB (w latach 2017-
2019). Zakres tematyczny prowadzonych wykladéw obejmowat zagadnienia z
zakresu genetyki molekularnej ze szczegblnym uwzglednieniem metod analizy
metylacji DNA oraz wynikéw w zakresie badafh nad sarkoidami koniskimi. W
latach 2017-2023, do dziatalnosci dydaktycznej Habilitantki zaliczy¢ mozna
réwniez opieke nad 4 praktykantami oraz stazystami przebywajgcymi w 1Z PIB.

W 2023 roku Kandydatka byla promotorem pracy magisterskiej Pani Anny
Zaborowskiej, studentki na kierunku bioinzynieria zwierzat, Wydziatu Hodowli i
Biologii Zwierzat Uniwersytetu Rolniczego w Krakowie, pt. ,Charakterystyka
zmian stopnia metylacji DNA i poziomu ekspresji genu TRIM29 w tkance sarkoidu
konskiego".

Waznym aspektem nauki jest przekazanie uzyskanych wynikéw do jak
hajszerszego grona odbiorcéw i budowanie wspélnej ptaszczyzny porozumienia
pomiedzy naukowcami, lekarzami weterynarii i hodowcami. Dlatego Kandydatka
podjeta sie zadan (prezentacji i prac przegladowych), ktérych celem byta
popularyzacja wiedzy na temat choroby nowotworowej koni, jaka jest sarkoid.
Wystgpienie na konferencji (pt. ,Innowacyjne metody diagnostyki nowotworéw
skéry koni” wygloszony na konferencji krajowej pt. ,Badania naukowe w
praktyce hodowlanej koni ~ nowoczesne narzedzia dla hodowcéw”, ktéra odbyta
sie 12 grudnia 2017 roku w Instytucie Zootechniki PIB w Balicach) pozwolito na
wymiane doswiadczefi naukowych i praktycznych oraz integracje $rodowiska
badaczy i praktykéw: naukowcéw, zootechnikéw, hodowcéw i lekarzy
weterynarii. Zaprezentowany referat zostal pozytywnie przyjety przez
uczestnikéw i zachecit do dyskusji oraz wymiany do$wiadczefi w zakresie
problematyki wystgpowania i leczenia sakroidéw w polskiej populacji koni.

Habilitantka legitymuje sie jednak niewielkim zaangazowaniem w zakresie

dziatalnosci organizacyjnej. Jest czionkiem jedynie Polskiego Towarzystwa
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Genetycznego od 2015 roku i w tym wzgledzie powinna zwigkszy¢ swojg
aktywno$c¢.

Podsumowujgc ocene dorobku dydaktycznego, popularyzatorskiego i
organizacyjnego Habilitantki nalezy stwierdzi¢, Zze jest on zdecydowanie
mniejszym przejawem aktywnoéci niz cze$¢ naukowa, jednakze w mojej opinii
jest on wystarczajacy na tym etapie pracy zawodowej. Mam jednak nadzieje, ze
Habilitantka bedzie na tym polu dgzy¢ do wiekszej aktywnosci by przedstawiac
swoje zagadnienia naukowe dla szerokiego forum odbiorcéw, tym bardziej, ze
popularyzacja wiedzy jest niezbedna w zakresie podwyiszenia stanu wiedzy w

zakresie etiologii i leczenia sarkoidéw u koni.

4. Podsumowanie i wniosek koncowy

W oparciu o scharakteryzowane aspekty w ocenie dziatalno$ci naukowo-
badawczej, dydaktycznej, organizacyjnej i popularyzatorskiej oraz wspétpracy
naukowej Pani dr inZz. Eweliny Semik-Gurgul - w zwigzku z Jej staraniami o
uzyskanie stopnia naukowego doktora habilitowanego w dyscyplinie zootechnika i
rybactwo, w dziedzinie nauk rolniczych - formutuje konkluzje koficows o tresci:

- publikacje przedstawione jako szczegdlne osiggniecie naukowe Habilitantki
pt. ,Rola metylacji DNA jako epigenetycznego mechanizmu regulacji
ekspresji genéw w patogenezie sarkoidéw koni” wnosi istotny wklad w
rozwdj dziedziny nauk rolniczych, dyscypliny zootechnika i rybactwo.
Warto$¢ naukowa sktadajacych si¢ na to opracowanie publikacji
reprezentuje wysoki poziom naukowy, artykuly sg cenne poznawczo, a
takze charakteryzuja sie innowacyjno$cig w obszarze analiz molekularnych
dotyczacych mechanizmu regulacji ekspresji genéw w powstawaniu
sarkoidéw u koni;

- pozostate aspekty naukowo-badawczej dziatalno$ci Habilitantki traktuje
jako przejaw Jej wysokiej aktywnos$ci naukowej, z podkresleniem jego
wielkoS$ci pod wzgledem ilo§ciowym i jakoSciowym, szczegoélnie, ze zostal

zdobyty w krotkim czasie;
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- aspekty dydaktycznej, organizacyjnej i popularyzatorskiej dzialalnosci
Kandydatki uwazam jako przejaw Jej wystarczajacej aktywnos$ci na tym
polu. Obszar ten dopelniaja osiggniecia w aktywnos$ci naukowej, mam
jednak nadzieje, ze Habilitantka bedzie na tym polu dazy¢ do wiekszej
aktywno$ci by popularyzowac¢ swoje zagadnienia naukowe dla szerokiego

grona odbiorcow.

W zwigzku z powyzszym uwazam, Ze starania podjete przez Panig dr inz.
Eweline Semik-Gurgul o uzyskanie stopnia naukowego doktora habilitowanego w
dyscyplinie zootechnika i rybactwo, w dziedzinie nauk rolniczych sa w petni
uzasadnione i spetniajg kryteria okreslone w Ustawie z dnia 20 lipca 2018 r.
Prawo o szkolnictwie wyzszym i nauce (Dz. U.z 2023 r. poz. 742 z p6zn. zm.). Na
tej podstawie wnosze do Rady Naukowej Instytutu Zootechniki Panstwowego
Instytutu Badawczego w Krakowie o dopuszczenie dr inz. Eweliny Semik-Gurgul

do dalszych etapéw postepowania habilitacyjnego.

T
dr h@%a Jastrgbska, prof UWM
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